
114 ISSN 2409–5524. Çá³ðíèê íàóêîâèõ ïðàöü ÑÃ²–ÍÖÍÑ. 2015. Âèï. 25 (65)

ÓÄÊ 633.34:575.162 

Í. Å. ÂÎËÊÎÂÀ1, ä. á. í., ñ. í. ñ., ãîë. íàóê. ñï³âðîá., 
Î. Ô. ÁÐÈÊ1,2, ê. á. í., íàóê. ñï³âðîá., 
À. Ì. ÂÅÍÃÅÐ1, ìîë. íàóê. ñï³âðîá. 
1ÑÃ²–ÍÖÍÑ, Îäåñà 
1,2The Institute for Prevention and Occupational Medicine of the German Social 
Accident Insurance 
natavolki@ukr.net 

²ÄÅÍÒÈÔ²ÊÀÖ²ß ÑÎÐÒ²Â ÑÎ¯ ÊÓËÜÒÓÐÍÎ¯ (Glycine max (L.) Merr) 
ÒÀ ÀÍÀË²Ç ÃÅÍ²Â, ÙÎ ÊÎÄÓÞÒÜ ÑÓÁÎÄÈÍÈÖ² ÃË²ÖÈÍ²ÍÓ 

Äîñë³äæåíî ïîë³ìîðô³çì ð³çíèõ ðåã³îí³â ÿäåðíîãî ãåíîìó ñî¿ êóëü-
òóðíî¿ çà ìîëåêóëÿðíèìè ìàðêåðàìè äëÿ äèôåðåíö³àö³¿, ³äåíòèô³-
êàö³¿ òà ïàñïîðòèçàö³¿ ñîðò³â. Ïðîâåäåíî êëàñòåðíèé àíàë³ç ñîðò³â 
ñî¿ ð³çíîãî åêîëîãî-ãåîãðàô³÷íîãî ïîõîäæåííÿ. Âèçíà÷åíî àëåëü-
íèé ñêëàä ãåí³â, ùî êîäóþòü ñóáîäèíèö³ ãë³öèí³íó, ñîðò³â òà çðàçê³â 
ñâ³òîâî¿, â ò. ÷. óêðà¿íñüêî¿ ñåëåêö³¿. 

Êëþ÷îâ³ ñëîâà: ñîÿ êóëüòóðíà, ãåíîì, ìîëåêóëÿðí³ ìàðêåðè, ïàñ-
ïîðòèçàö³ÿ, çàïàñí³ á³ëêè, ãë³öèí³í. 

Âñòóï. Ñîÿ êóëüòóðíà (Glycine max (L.) Merr) — âàæëèâà ñ³ëüñüêî-
ãîñïîäàðñüêà ðîñëèíà, ÿêà øèðîêî âèêîðèñòîâóºòüñÿ â ïðîäîâîëü÷îìó, 
êîðìîâîìó òà òåõí³÷íîìó íàïðÿìàõ ³ ìàº âåëèêå àãðîòåõí³÷íå çíà÷åííÿ 
ÿê àçîòô³êñóþ÷à êóëüòóðà [1]. Âîíà º îäí³ºþ ç íàéá³ëüø âèâ÷åíèõ ó ãåíå-
òè÷íîìó â³äíîøåíí³ ðîñëèíîþ. Îïðèëþäíåí³ â 2010 ð. ðåçóëüòàòè ñèê-
âåíóâàííÿ ãåíîìó G. max [2] òà ðåñèêâåíóâàííÿ ãåíîìó G. soja [3] â³ä-
êðèëè íîâ³ ìîæëèâîñò³ ôóíêö³îíàëüíî õàðàêòåðèçóâàòè àíîòîâàí³ ãåíè. 
Ñèñòåìíèé ï³äõ³ä (ãåíîì³êà, òðàíñêðèïòîì³êà, ïðîòåîì³êà, ìåòàáîëî-
ì³êà,  á³î³íôîðìàòèêà) äî õàðàêòåðèñòèêè öèõ ãåí³â äîçâîëÿº âèçíà÷èòè 
ïðîöåñè, ùî êîíòðîëþþòü òàê³ ñêëàäí³ îçíàêè, ÿê âðîæàéí³ñòü, âì³ñò îë³¿, 
ñêëàä á³ëêà, â³äïîâ³ä³ íà àá³îòè÷í³ é á³îòè÷í³ ñòðåñè òà ³í. [4, 5]. Äëÿ çáå-
ðåæåííÿ òà àíàë³çó ³íôîðìàö³¿ ç «îì³ê³â» ñî¿ º åëåêòðîííèé ðåñóðñ «SoyB
ase and the Soybean Breeder’s Toolbox» (http://soybase.org/). 

Ó äîñë³äæåííÿõ ãåíîìó ñî¿ íèí³ øèðîêî âèêîðèñòîâóþòü ð³çí³ òèïè 
ìîëåêóëÿðíèõ ìàðêåð³â, ÿê³ ðîçðîáëåíî íà îñíîâ³ ïîë³ìîðô³çìó äîâ³ëü-
íî àìïë³ô³êîâàíî¿ ÄÍÊ (Randomly Amplified Polymorphic DNA, RAPD), äî-
âæèíè àìïë³ô³êîâàíèõ ïîñë³äîâíîñòåé ÄÍÊ (Amplified Fragment Length 
Polymorphism, AFLP), ïîâòîð³â ïðîñòèõ ïîñë³äîâíîñòåé (Simple Sequence 
Repeats, SSR), ì³æì³êðîñàòåë³òíîãî ïîë³ìîðô³çìó (Inter Simple Sequence 
Repeats, ISSR), îäíîíóêëåîòèäíîãî ïîë³ìîðô³çìó (Single Nucleotide 
Polymorphism, SNP) òà ³í. Óïåðøå â Óêðà¿í³ ìîëåêóëÿðíî-ãåíåòè÷í³ äî-
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ñë³äæåííÿ ïîë³ìîðô³çìó ñî¿ êóëüòóðíî¿ ç çàñòîñóâàííÿì ìîëåêóëÿðíèõ 
ìàðêåð³â ïðîâåäåíî â ÑÃ²–ÍÖÍÑ [6–8]. 

Ïðèêëàäîì âïðîâàäæåííÿ ìîëåêóëÿðíèõ ìàðêåð³â ó òàêîìó âàæëè-
âîìó íàïðÿì³ ñåëåêö³¿ ñî¿, ÿê ïîë³ïøåííÿ ÿêîñò³ çåðíà (âèñîêèé âì³ñò 
á³ëêà, îïòèì³çàö³ÿ éîãî ñêëàäó, íèçüêèé âì³ñò àíòèïîæèâíèõ ðå÷îâèí, 
ïîêðàùåí³ ñìàêîâ³ âëàñòèâîñò³, ïåâí³ òåõíîëîã³÷í³ ïîêàçíèêè), º ³äåí-
òèô³êàö³ÿ ãåí³â, ùî êîäóþòü çàïàñí³ á³ëêè, òà ñòâîðåííÿ ñèñòåìè ãåí-
ñïåöèô³÷íèõ ìàðêåð³â. Îäèí ç äâîõ îñíîâíèõ çàïàñíèõ á³ëê³â íàñ³ííÿ 
ñî¿ — ãë³öèí³í (11S ãëîáóë³í) º ãåêñàìåðîì ç øåñòè ñóáîäèíèöü, ðîç-
ïîä³ëåíèõ íà ãðóïè: ãðóïà I (G1, G2, G3 àáî A
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ãåíîì Gy4; ãðóïà IIb (G5 àáî A
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), ùî êîäóºòüñÿ ãåíîì Gy5. ²äåíòèô³êî-

âàíî òà êàðòîâàíî äâà äîäàòêîâèõ ãë³öèí³íîâèõ ãåíè, à ñàìå ïñåâäîãåí 
gy6 ³ ôóíêö³îíàëüíèé ãåí Gy7, ÿêèé êîäóº øîñòó ñóáîäèíèöþ ãë³öèí³íó 
G7. Äëÿ êîæíî¿ ñóáîäèíèö³ ³ñíóº ïîíàä 84 % ãîìîëîã³¿ â ìåæàõ ãðóïè ³ 
45–49 % ì³æ ãðóïàìè [9, 10]. 

Ìåòà ðîáîòè: äîñë³äæåííÿ ð³çíèõ ðåã³îí³â ÿäåðíîãî ãåíîìó ñî¿ êóëü-
òóðíî¿ çà ìîëåêóëÿðíèìè ìàðêåðàìè äëÿ ³äåíòèô³êàö³¿ ñîðò³â òà âèçíà-
÷åííÿ ãåí³â, ùî êîäóþòü çàïàñí³ á³ëêè íàñ³ííÿ. 

Ìàòåð³àë ³ ìåòîäè. Äëÿ äîñë³äæåííÿ ãåíåòè÷íîãî ð³çíîìàí³òòÿ âè-
êîðèñòîâóâàëè 150 ñåëåêö³éíèõ ôîðì ³ ñîðò³â ñî¿ êóëüòóðíî¿, ç ÿêèõ 32 
ñîðòè ç ð³çíèõ åêîëîãî-ãåîãðàô³÷íèõ çîí: àìåðèêàíñüêîãî ïîõîäæåí-
íÿ — Ïðîâàð, Àíîêà, Êàï³òàë, Ìàãíà, Àìñîé, A-100, Áëåêõîê, Àäà; äàëå-
êîñõ³äíîãî ïîõîäæåííÿ — Ãðèáîâñüêà ì³ñöåâà, Àìóðñüêà 42, Àìóðñüêà 
111, Àìóðñüêà 57, Àìóðñüêà 51, Àìóðñüêà 321, Àìóðñüêà 154, Àìóðñüêà 
347; êèòàéñüêîãî ïîõîäæåííÿ — Ê 2601, Õàðá³íñüêà, Ê 2441, Ëàðåäî, 
Ê 766, Ê 2408, Òçè-ò³ 4, Ê 2406; ºâðîïåéñüêîãî ïîõîäæåííÿ — Ðîíåñò 104, 
Ìàóñåðîâà á³ëà, Ðîíåñò 1, Äóíàéêà, Ê 3–382, ÊZ-26, TSZ 14, Ïîïåëüñäîð-
ôåð (íàñ³ííÿ ëþá’ÿçíî íàäàíî â³ää³ëîì ñåëåêö³¿, ãåíåòèêè òà íàñ³ííèöòâà 
áîáîâèõ êóëüòóð ÑÃ²–ÍÖÍÑ). Äëÿ âèçíà÷åííÿ àëåëüíîãî ñòàíó ãåí³â, ùî 
êîäóþòü çàïàñí³ á³ëêè íàñ³ííÿ, äîñë³äæóâàëè ñîðòè ñî¿ êóëüòóðíî¿ Ñÿéâî, 
Îäåñüêà 150, Äîíüêà, Àðêàä³ÿ, Ôîðâàòåð, Â²Ð5048, Ìåäåÿ, Äåëüòà, Âà-
ëþòà, çðàçêè F

6
-ã³áðèä³â Ìåäåÿ õ Â²Ð 5048 òà Äåëüòà õ Âàëþòà, íàñ³ííÿ 

ÿêèõ ëþá’ÿçíî íàäàíî â³ää³ëîì ñåëåêö³¿, ãåíåòèêè òà íàñ³ííèöòâà áîáî-
âèõ êóëüòóð ÑÃ²–ÍÖÍÑ, à òàêîæ ñîðòè Williams 82, Lai wa dou, Harovinton, 
íàñ³ííÿ ÿêèõ îòðèìàíî ç National Plant Germplasm System (ÑØÀ). 

Åêñòðàêö³ÿ ÄÍÊ ç ïðîðîñòê³â, ïîñòàíîâêà ïîë³ìåðàçíî¿ ëàíöþãîâî¿ 
ðåàêö³¿ (ÏËÐ), ãåëü-åëåêòðîôîðåç â àãàðîçíèõ ³ ïîë³àêðèëàì³äíèõ ãåëÿõ 
çä³éñíþâàëè çà çàãàëüíîïðèéíÿòèìè ìåòîäèêàìè. Â ÏËÐ âèêîðèñòîâó-
âàëè äåâ’ÿòü äîâ³ëüíèõ òà ñ³ì ISSR-ïðàéìåð³â, â³ñ³ì ïàð ïðàéìåð³â äî ì³-
êðîñàòåë³òíèõ ëîêóñ³â, ø³ñòü ïàð ïðàéìåð³â äî ãåí³â Gy1, Gy2, Gy3, Gy4, 
Gy5 [11, 12]. 

Êëàñòåðíèé àíàë³ç äàíèõ ìîëåêóëÿðíî-ãåíåòè÷íîãî àíàë³çó ïðîâîäè-
ëè çà ïðîãðàìîþ TREES 4.0 (ó â³ëüíîìó äîñòóï³) íåçâàæåíèì ïàðíîãðó-
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ïîâèì ìåòîäîì ç àðèôìåòè÷íèì óñåðåäíåííÿì (Unweighted Pair Group 
Method with Arithmetic Mean, UPGMA). 

Ðåçóëüòàòè. Äîñë³äæåííÿ âíóòð³âèäîâîãî ïîë³ìîðô³çìó ñî¿ êóëüòóð-
íî¿. Äëÿ âèâ÷åííÿ ãåíåòè÷íî¿ ñïîð³äíåíîñò³ 150 ñåëåêö³éíèõ ôîðì ñî¿ 
äîñë³äæåíî «àíîí³ìí³» ðåã³îíè ãåíîìó çà äîïîìîãîþ ÏËÐ ç äîâ³ëüíèìè 
ïðàéìåðàìè òà ïîäàëüøîãî êëàñòåðíîãî àíàë³çó. Ãåíîòèïè ðîçïîä³ëåíî 
íà ãðóïè çà ð³âíåì ãåíåòè÷íî¿ ñïîð³äíåíîñò³. Ó á³ëüøîñò³ âèïàäê³â ðîçïî-
ä³ë â³äïîâ³äàâ äàíèì ðîäîâîä³â. Ä³áðàí³ ïàðè ãåíîòèï³â ç íàéá³ëüøèìè ³ 
íàéìåíøèìè ãåíåòè÷íèìè äèñòàíö³ÿìè äëÿ çàëó÷åííÿ â ñåëåêö³éí³ ïðî-
ãðàìè. 

Ïðè äîñë³äæåíí³ 32 ñîðò³â ñî¿ ð³çíîãî åêîëîãî-ãåîãðàô³÷íîãî ïîõî-
äæåííÿ çà ð³çíèìè ðåã³îíàìè ãåíîìó («àíîí³ìí³» ðåã³îíè, ä³ëÿíêè ì³æ 
ïðîñòèìè ïîâòîðàìè, ì³êðîñàòåë³òí³ ëîêóñè) ðîçïîä³ë íà äåíäðîãðàì³ 
ñï³âïàäàâ ç äàíèìè ùîäî ¿õíüîãî ïîõîäæåííÿ. 

²äåíòèô³êàö³ÿ ãåíîòèï³â ñî¿. Çàñòîñóâàííÿì ÏËÐ-àíàë³çó âîñüìè ì³-
êðîñàòåë³òíèõ ëîêóñ³â äîñë³äæåíî 32 ñîðòè ñî¿, ïåðøèì åòàïîì ÿêîãî 
ñòàëà ïåðåâ³ðêà íà ãåíåòè÷íó ÷èñòîòó. Â ïîäàëüøîìó âèâ÷åíí³ âèêîðèñ-
òîâóâàëè ãåíîòèïè, ãîìîçèãîòí³ çà âñ³ìà ëîêóñàìè. Âèÿâëåíî 25 ïðîäóê-
ò³â àìïë³ô³êàö³¿, ùî äîçâîëèëî äèôåðåíö³þâàòè âñ³ äîñë³äæåí³ ñîðòè. 

Ïðè äîñë³äæåíí³ SSR-ëîêóñó SOYHSP176 (Low MW Heat shok protein 
gene) ó ñîðò³â ç Êèòàþ, ªâðîïè ³ Äàëåêîãî Ñõîäó âèÿâëåíî àëåëü ðîç-
ì³ðîì 109 ï. í., ó ñîðòó àìåðèêàíñüêîãî ïîõîäæåííÿ âèÿâëÿëè òàêîæ 
àëåëü ðîçì³ðîì 119 ï. í. Äëÿ ëîêóñó SOYHSP179 (Heat shock protein gene, 
Gmhsp17.9-D) õàðàêòåðí³ äâà àëåëÿ — 92 ³ 212 ï. í., ïðè÷îìó îñòàíí³é 
ñïîñòåð³ãàëè ò³ëüêè ó ñîðò³â êèòàéñüêî¿ òà ºâðîïåéñüêî¿ ñåëåêö³¿. Ðîçïî-
ä³ë àëåë³â ëîêóñó SOYSC514 (Lipoxygenase gene) áóâ òàêèì: äàëåêîñõ³äí³ 
ñîðòè ìàëè ò³ëüêè àëåëü ðîçì³ðîì 187 ï. í., à â ñîðò³â ºâðîïåéñüêî¿ ñå-
ëåêö³¿ âèÿâëåíî àëåëü 209 ï. í., ùî íå çóñòð³÷àºòüñÿ ó ³íøèõ ñîðò³â ñî¿. 
Äëÿ íàéâàð³àáåëüí³øîãî ó äàí³é âèá³ðö³ ñîðò³â ñî¿ ëîêóñó SAT 1 äåòåêòî-
âàíî ï’ÿòü àëåë³â: 221, 241, 255, 267, 273 ï. í. Àëåëü äîâæèíîþ 273 ï. í. 
çóñòð³÷àºòüñÿ ò³ëüêè ó äàëåêîñõ³äíèõ ñîðò³â, êð³ì òîãî, ó ñîðò³â öüîãî ïî-
õîäæåííÿ íå âèÿâëåíî àëåëü 241 ï. í., ÿêèé õàðàêòåðíèé äëÿ êèòàéñüêèõ 
ñîðò³â ñî¿. Ó ñîðò³â àìåðèêàíñüêî¿ ³ ºâðîïåéñüêî¿ ñåëåêö³¿ äåòåêòîâàíî 
àëåëü ðîçì³ðîì 267 ï. í., ïðîòå â àìåðèêàíñüêèõ ñîðò³â, êð³ì öüîãî, çó-
ñòð³÷àºòüñÿ àëåëü 255 ï. í., à â ºâðîïåéñüêèõ — 241 ï. í. Ó êèòàéñüêèõ 
³ äàëåêîñõ³äíèõ ñîðò³â çà ëîêóñîì SATT 1 õàðàêòåðíèé îäèí òèï àëåëÿ: 
147 ï. í. (ò³ëüêè îäèí êèòàéñüêèé ñîðò ìàâ àëåëü 117 ï. í.), òîä³ ÿê ñîðòè ç 
ªâðîïè ìàþòü óñ³ òðè òèïè àëåë³â äàíîãî ëîêóñó (117, 147, 155 ï. í.). Ðîç-
ïîä³ë àëåë³â SSR-ëîêóñ³â ó ãåíîòèï³â ð³çíèõ åêîëîãî-ãåîãðàô³÷íèõ çîí 
äîçâîëèâ ïðèïóñòèòè ìîæëèâå àäàïòàö³éíå çíà÷åííÿ îêðåìèõ àëåë³â. 

Ðîçðîáëåíî ïðèíöèï äèôåðåíö³àö³¿, ³äåíòèô³êàö³¿ òà ïàñïîðòèçàö³¿ 
ãåíîòèï³â ñî¿. Â³äîáðàæåííÿ ñïåöèô³÷íîñò³ ãåíîòèïó ìîæëèâî ïðîâîäè-
òè ó âèãëÿä³ ë³òåðî-÷èñëîâî¿ ãåíåòè÷íî¿ ôîðìóëè, â ÿê³é ô³êñóþòüñÿ äî-
ñë³äæåíèé ëîêóñ / ãåí òà ðîçì³ð àëåë³â (ó ï. í.), õàðàêòåðíèõ äëÿ äàíîãî 
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ãåíîòèïó. Çà äàíèìè àíàë³çó ïîë³ìîðô³çìó âîñüìè ì³êðîñàòåë³òíèõ ëîêó-
ñ³â ñêëàäåíî ôîðìóëè ãåíîòèï³â. 

ÄÍÊ-òèïóâàííÿ çðàçê³â ñî¿ çà Gy-ãåíàìè. Ìàðêåðè ãåí³â Gy1, Gy2, 
Gy3, Gy5 º äîì³íàíò-ðåöåñèâíèìè (íàÿâí³ñòü / â³äñóòí³ñòü ôðàãìåíò³â 
àìïë³ô³êàö³¿ ðîçì³ðàìè 801, 1211, 1037 òà 864 ï. í. â³äïîâ³äíî) [12]. Â³ä-
ñóòí³ñòü ãåí-ñïåöèô³÷íî¿ àìïë³ô³êàö³¿ ïîêàçóº, ùî ³íäåë³ àáî âàð³àö³¿ ïî-
ñë³äîâíîñòåé öèõ ãåí³â ïðèçâîäÿòü äî â³äñóòíîñò³ ïåâíèõ ñóáîäèíèöü. 

Äëÿ òåñòóâàííÿ ãåíà Gy4 ìîæëèâî âèêîðèñòîâóâàòè äâ³ ñèñòåìè. 
1) Ç âèêîðèñòàííÿì á³ôàçíî¿ òðüîõïðàéìåðíî¿ òåõí³êè ÏËÐ (Temperature-
Switch Polymerase Chain Reaction, TS-PCR) ìîæëèâî äåòåêòóâàòè íîð-
ìàëüíèé òà ìóòàíòíèé À

4
-àëåëü (ôðàãìåíòè àìïë³ô³êàö³¿ 504 òà 266 ï. í.) 

[12]. 2) Êëàñè÷íà ÏËÐ ç òðüîìà ïàðàìè ïðàéìåð³â — ëîêóñ-ñïåöèô³÷í³ 
(ïðîäóêò àìïë³ô³êàö³¿ 307 ï. í.) òà àëåëå-ñïåöèô³÷í³ (ïðîäóêòè àìïë³ô³-
êàö³¿ ðîçì³ðàìè 771 ï. í. äëÿ ìóòàíòíîãî òà 324 ï. í. äëÿ íîðìàëüíîãî 
àëåë³â). Äàí³ ìàðêåðè êîäîì³íàíòí³ (íàÿâí³ñòü ôðàãìåíò³â ïåâíî¿ äîâæè-
íè) [11]. 

Ñîðòè Harovinton, Lai wa dou òà Williams 82 âèêîðèñòàíî ÿê ïîçèòèâ-
í³ êîíòðîë³ ïåâíîãî ñòàíó Gy-ãåí³â. Äëÿ Williams 82 õàðàêòåðíèé «äè-
êèé» àëåëü ãåíà Gy4, äëÿ Lai wa dou — ìóòàíòíèé àëåëü ãåíà Gy4, äëÿ 
Harovinton — ïîâíèé êîìïëåêò ñóáîäèíèöü ãë³öèí³íà. 

Çà ðåçóëüòàòàìè ÏËÐ-àíàë³çó äëÿ ñîðòó Harovinton âèÿâëåíî ïðî-
äóêòè àìïë³ô³êàö³¿ î÷³êóâàíèõ ðîçì³ð³â: Gy1–801 ï. í., Gy2–1211 ï. í., 
Gy3–1037 ï. í., Gy4–307 ï. í., Gy5–864 ï. í. [12]. Äëÿ ñîðòó Williams 82 
âèÿâëåíî íàÿâí³ñòü ïðîäóêòó àìïë³ô³êàö³¿ ðåã³îí³â ãåíà Gy4 î÷³êóâàíîãî 
ðîçì³ðó 324 ï. í., õàðàêòåðíîãî äëÿ «äèêîãî» àëåëÿ, òà â³äñóòí³ñòü ïðî-
äóêòó àìïë³ô³êàö³¿ 771 ï. í. Äëÿ ñîðòó Lai wa dou âèÿâëåíèé ïðîäóêò àìï-
ë³ô³êàö³¿ ðåã³îí³â ãåíà Gy4 î÷³êóâàíîãî ðîçì³ðó 771 ï. í., õàðàêòåðíèé äëÿ 
ìóòàíòíîãî àëåëÿ; ïðîäóêò ðîçì³ðîì 324 ï. í. áóâ â³äñóòí³é [11]. 

Îñê³ëüêè äëÿ ñîðò³â Harovinton, Lai wa dou òà Williams 82, ÿê³ âèêîðèñ-
òàíî ÿê ïîçèòèâí³ êîíòðîë³ ïåâíîãî ñòàíó Gy-ãåí³â, îòðèìàíî î÷³êóâàí³ 
ðåçóëüòàòè, ïðîâåäåíî ÄÍÊ-òèïóâàííÿ çðàçê³â ñî¿ çà ãåíîì Gy4. Ó âñ³õ 
ñîðò³â òà ã³áðèäíèõ çðàçê³â âñòàíîâëåíî â³äñóòí³é ôðàãìåíò àìïë³ô³êà-
ö³¿ ðîçì³ðîì 771 ï. í. Íàÿâí³ñòü 324 ï. í.-ôðàãìåíòó âèÿâëåíî ó ñîðò³â 
Ñÿéâî, Îäåñüêà 150, Äîíüêà, Àðêàä³ÿ, Ôîðâàòåð, Â²Ð 5048, Ìåäåÿ, Äåëü-
òà, Âàëþòà òà ó çðàçê³â F

6
 Äåëüòà õ Âàëþòà òà Ìåäåÿ õ Â²Ð5048. Îòæå, 

äëÿ ñîðò³â ñî¿, ÿê³ âèêîðèñòîâóþòüñÿ â ÑÃ²–ÍÖÍÑ, õàðàêòåðíèé «äèêèé» 
àëåëü ãåíà Gy4. 

Ôðàãìåíò àìïë³ô³êàö³¿ ãåíà Gy4 ðîçì³ðîì 324 ï. í. — àñîö³éîâàíèé 
ç íàÿâí³ñòþ, à ôðàãìåíò 771 ï. í. ñâ³ä÷èòü ïðî â³äñóòí³ñòü À4-ïåïòèäó ñó-
áîäèíèö³ ãðóïè IIa. Ñàìå íàñ³ííÿ ñîðò³â ñî¿ áåç À4-ïåïòèäó ïðèäàòíå äëÿ 
âèãîòîâëåííÿ ã³ïîàëåðãåííèõ õàð÷îâèõ ïðîäóêò³â. 

Ïîºäíàííÿ äîáîðó çà äîïîìîãîþ ìàðêåð³â ç ï³äõîäàìè òðàäèö³éíî¿ 
ñåëåêö³¿ çíà÷íî ï³äâèùèòü åôåêòèâí³ñòü òà ðåçóëüòàòèâí³ñòü ñåëåêö³éíèõ 
ïðîãðàì ç ïîë³ïøåííÿ ÿêîñò³ çåðíà ñî¿. 
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Âèñíîâêè. Ãðóïóâàííÿ ñîðò³â òà çðàçê³â ñî¿ êóëüòóðíî¿ çà äàíèìè ìî-
ëåêóëÿðíî-ãåíåòè÷íèõ òà êëàñòåðíèõ àíàë³ç³â â³äïîâ³äàº ¿õí³ì ðîäîâîäàì 
òà åêîëîãî-ãåîãðàô³÷íîìó ïîõîäæåííþ. Ðîçðîáëåíî ïðèíöèï ðåºñòðàö³¿ 
ãåíîòèïó ñî¿ çà ÄÍÊ-òèïóâàííÿì ì³êðîñàòåë³òíèõ ëîêóñ³â. Àíàë³çîì ïî-
ë³ìîðô³çìó ãåíà Gy4, ÿêèé êîäóº G4 (A

4
A

5
B

3
) ñóáîäèíèöþ ãë³öèí³íà, âè-

ÿâëåíî ïðèñóòí³ñòü àëåëÿ «äèêîãî» òèïó ó ñîðòàõ ³ çðàçêàõ ñî¿ ÑÃ²–ÍÖÍÑ. 
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IDENTIFICATION OF SOYBEAN VARIETIES (Glycine max (L.) Merr) AND 
ANALYSIS OF GENES ENCODING SUBUNIT GLYCININS 

Soybean genome’s different regions investigations by three types of mo-
lecular markers allowed to cluster the samples according to their pedigrees 
and eco-geographical origin. The principle of soybean genotypes registration 
based on the results of microsatellite loci DNA typing was developed. Poly-
morphism of gene Gy4, encoding G4 (A
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) glycinin subunit, was analyzed 

and established the presence of allele «wild» type varieties and soybean sam-
ples. 
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ÈÄÅÍÒÈÔÈÊÀÖÈß ÑÎÐÒÎÂ ÑÎÈ ÊÓËÜÒÓÐÍÎÉ (Glycine max (L.) 
Merr) È ÀÍÀËÈÇ ÃÅÍÎÂ, ÊÎÄÈÐÓÞÙÈÕ ÑÓÁÚÅÄÈÍÈÖÛ 

ÃËÈÖÈÍÈÍÀ 

Èññëåäîâàíèå ðàçëè÷íûõ ó÷àñòêîâ ãåíîìà ñîè ñ ïîìîùüþ òðåõ òè-
ïîâ ìîëåêóëÿðíûõ ìàðêåðîâ ïîçâîëèëî êëàñòåðèçîâàòü îáðàçöû ñîîò-
âåòñòâåííî èõ ðîäîñëîâíûõ è ýêîëîãî-ãåîãðàôè÷åñêîìó ïðîèñõîæäå-
íèþ. Ðàçðàáîòàí ïðèíöèï ðåãèñòðàöèè ãåíîòèïà ñîè ïî ðåçóëüòàòàì 
ÄÍÊ-òèïèðîâàíèÿ ìèêðîñàòåëëèòíûõ ëîêóñîâ. Èññëåäîâàí ïîëèìîð-
ôèçì ãåíà Gy4, êîäèðóþùåãî G4 (A

4
A

5
B

3
) ñóáúåäèíèöó ãëèöèíèíà, è 

óñòàíîâëåíî íàëè÷èå àëëåëÿ «äèêîãî» òèïà â ñîðòàõ è îáðàçöàõ ñîè ÑÃÈ–
ÍÖÍÑ. 


