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Âèñâ³òëåíî ñó÷àñíèé ñòàí ìîëåêóëÿðíî-ãåíåòè÷íèõ äîñë³äæåíü 
áîáîâèõ êóëüòóð, íàâåäåíî îñíîâí³ íàïðÿìè âèêîðèñòàííÿ ìîëåêó-
ëÿðíèõ ìàðêåð³â â ¿õ ñåëåêö³¿ òà íàñ³ííèöòâ³. 

Êëþ÷îâ³ ñëîâà: ãåíîì, ìîëåêóëÿðí³ ìàðêåðè, áîáîâ³ êóëüòóðè. 

Âñòóï. Î÷³êóºòüñÿ, ùî â 2050 ðîö³ íàñåëåííÿ Çåìíî¿ êóë³ äîñÿãíå 
9,6 ìëðä ëþäåé, òîìó âèðîáíèöòâî ïðîäîâîëüñòâà íåîáõ³äíî çá³ëüøèòè 
ïðèáëèçíî íà 70 %. Áàãàòèì äæåðåëîì õàð÷îâèõ ïðîòå¿í³â òà ³íøèõ ïî-
æèâíèõ ðå÷îâèí º áîáîâ³ êóëüòóðè, íàñ³ííÿ ÿêèõ çàçâè÷àé ì³ñòèòü â³ä 20 
äî 25 % ïðîòå¿íó. Êð³ì òîãî, áîáîâ³ ìîæóòü ô³êñóâàòè àòìîñôåðíèé àçîò 
çà äîïîìîãîþ ñèìá³îòè÷íèõ áàêòåð³é, çíèæóþ÷è òèì ñàìèì çàñòîñóâàí-
íÿ øòó÷íèõ äîáðèâ ó ñ³ëüñüêîìó ãîñïîäàðñòâ³. 

Ðîäèíà áîáîâèõ (Leguminosae) íàë³÷óº áëèçüêî 17000 âèä³â. Òàê³ 
êóëüòóðè, ÿê êâàñîëÿ çâè÷àéíà (Phaseolus vulgaris), íóò (Cicer arietinum), 
â³ãíà ñïàðæåâà (Vigna unguiculata), ñî÷åâèöÿ õàð÷îâà (Lens culinaris), 
ãîðîõ ïîñ³âíèé (Pisum sativum), àðàõ³ñ êóëüòóðíèé (Arachis hypogaea), 
ñîÿ çâè÷àéíà (Glycine max) òà ³í. â³ä³ãðàþòü âàæëèâó ðîëü ó çàáåçïå÷åí-
í³ ïðîäîâîëü÷î¿ áåçïåêè, çìåíøåíí³ á³äíîñò³, ïîë³ïøåíí³ çäîðîâ’ÿ òà 
õàð÷óâàííÿ ëþäåé, ï³äâèùåíí³ ñò³éêîñò³ åêîñèñòåì, îñîáëèâî â êðà¿íàõ, 
ùî ðîçâèâàþòüñÿ. Äëÿ Óêðà¿íè åêîíîì³÷íî âàæëèâèìè çåðíîáîáîâèìè 
êóëüòóðàìè º ñîÿ, ãîðîõ, íóò, êâàñîëÿ, ñî÷åâèöÿ. Òàê, íà Ì³æíàðîäí³é 
êîíôåðåíö³¿ «Ïîòåíö³àë óêðà¿íñüêî¿ ñî¿ 2015–2020: âèðîáíèöòâî òà ïå-
ðåðîáêà», ùî ïðîõîäèëà â ðàìêàõ XXVI Ì³æíàðîäíî¿ àãðîïðîìèñëîâî¿ 
âèñòàâêè «Àãðî 2015» (Êè¿â), ïðåäñòàâíèêè àñîö³àö³¿ «Óêðñîÿ» ïîâ³äî-
ìèëè, ùî ñîºâèõ áîá³â çà ÷îòèðè ì³ñÿö³ íà åêñïîðòí³ ðèíêè Óêðà¿íà ïî-
ñòàâèëà 824096 òîíí íà ñóìó 331,81 ìëí äîëàð³â, îë³¿ — 52259 òîíí íà 
36,91 ìëí äîëàð³â, ìàêóõè — 68690 òîíí íà 28,65 ìëí äîëàð³â. ²ìïîðò ñî¿ 
òà ïðîäóêò³â ¿¿ ïåðåðîáêè çà öåé ïåð³îä ñêëàâ 3784 òîííè íà ñóìó 5 ìëí 
22 òèñ. äîëàð³â. ²ç íèõ ïîñòàâêè ç êðà¿í ªÑ ñêëàëè 703 òîííè íà 1,281 ìëí 
äîëàð³â. 
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Íåçâàæàþ÷è íà ïîñò³éí³ çóñèëëÿ ç ï³äâèùåííÿ ïðîäóêòèâíîñò³, âè-
ðîáíèöòâî áîáîâèõ êóëüòóð ìàº ñåðéîçí³ ïðîáëåìè, çîêðåìà ç âòðàòîþ 
ïðèáóòêîâîñò³ ÷åðåç á³îòè÷í³ é àá³îòè÷í³ ôàêòîðè [1; 2]. Ñåëåêö³ÿ òà íà-
ñ³ííèöòâî áîáîâèõ çà òðàäèö³éíèõ ï³äõîä³â çàáåçïå÷èëè íåçíà÷íå çá³ëü-
øåííÿ ñâ³òîâîãî âèðîáíèöòâà ïðîòÿãîì îñòàíí³õ 50 ðîê³â (http://faostat.
fao.org). Òàêà ñèòóàö³ÿ ñïîíóêàº âïðîâàäæóâàòè â ñåëåêö³éíèé ïðîöåñ 
îñòàíí³ äîñë³äæåííÿ ãåíîì³êè çàäëÿ îäåðæàííÿ ñîðò³â ç á³ëüø âèñîêîþ 
âðîæàéí³ñòþ. Îçíàêîàñîö³éîâàí³ ìàðêåðè, ùî ¿õ ðîçðîáëÿþòü â ãåíîì-
íèõ äîñë³äæåííÿõ, ï³ñëÿ âàë³äàö³¿ â ð³çíèõ ãåíåòè÷íèõ ôîíàõ ìîæóòü áóòè 
âèêîðèñòàí³ â ìàðêåðí³é ñåëåêö³¿. 

Äîíåäàâíà äëÿ á³ëüøîñò³ áîáîâèõ êóëüòóð, çà âèíÿòêîì ñî¿ òà êâàñîë³, 
îáñÿãè ãåíåòè÷íèõ ³ ãåíîìíèõ äîñë³äæåíü áóëè íåçíà÷í³, ùî îáìåæóâàëî 
âïðîâàäæåííÿ â ¿õíþ ñåëåêö³þ ìàðêåðíèõ òåõíîëîã³é. Àëå â îñòàííº äå-
ñÿòèë³òòÿ ç ðîçðîáêîþ íîâèõ òåõíîëîã³é ñèêâåíóâàííÿ òà ãåíîòèïóâàííÿ 
ïåðåë³ê áîáîâèõ êóëüòóð, ùîäî ÿêèõ çä³éñíþþòüñÿ ìîëåêóëÿðíî-ãåíå-
òè÷í³ äîñë³äæåííÿ, ðîçøèðèâñÿ. 

Ìåòà äàíîãî îãëÿäó: óçàãàëüíèòè îñòàíí³ äîñÿãíåííÿ ãåíîì³êè áîáî-
âèõ êóëüòóð, íàâåñòè ïðèêëàäè åôåêòèâíîãî çàñòîñóâàííÿ ìîëåêóëÿðíèõ 
ìàðêåð³â ó ñåëåêö³¿. 

Ãåíåòè÷íå ð³çíîìàí³òòÿ, ÿêå çáåð³ãàºòüñÿ â áàíêàõ çàðîäêîâî¿ ïëàçìè, 
º îñíîâíèì ðåñóðñîì äëÿ ðîçðîáêè ìîëåêóëÿðíèõ ìàðêåð³â ç ñåëåêö³é-
íèì ïðèçíà÷åííÿì [3]. Ãåíåòè÷í³ ðåñóðñè ðîñëèí ãåíáàíê³â çàáåçïå÷óþòü 
ñòàðò ðîçóì³ííþ ãåíåòè÷íîãî ð³çíîìàí³òòÿ, ÿêå ìîæå áóòè âèêîðèñòàíî â 
ñó÷àñí³é ñåëåêö³¿ äëÿ ñòâîðåííÿ âèñîêîïðîäóêòèâíèõ òà êë³ìàòîñò³éêèõ 
ñîðò³â. Âàæëèâèì äëÿ íàðîùóâàííÿ ìîæëèâîñòåé óäîñêîíàëåííÿ êóëüòóð 
º ÿê çáåðåæåííÿ òà âèêîðèñòàííÿ öèõ ðåñóðñ³â, òàê ³ âñåá³÷íå ¿õ âèâ÷åííÿ. 

Ó ö³ëîìó 1,1 ìëí çðàçê³â áîáîâèõ ì³ñòÿòü ãëîáàëüí³ ãåíáàíêè, ç ÿêèõ 
ó ãåíáàíêó Ì³æíàðîäíîãî íàóêîâî-äîñë³äíîãî ³íñòèòóòó ñ³ëüñüêîãîñïî-
äàðñüêèõ êóëüòóð íàï³âïîñóøëèâèõ òðîï³ê³â (International Crops Research 
Institute for the Semi-arid Tropics, ICRISAT, ²íä³ÿ) — 50000 ñîðòîçðàçê³â 
êóëüòóðíèõ ³ äèêîðîñëèõ ðîäè÷³â íóòó, ãîðîõó òà àðàõ³ñó, ç³áðàíèõ ç³ 133 
êðà¿í. Ö³ êóëüòóðè «ñòðàæäàþòü» âóçüêîþ ãåíåòè÷íîþ áàçîþ ÷åðåç åôåêò 
ïëÿøêîâîãî ãîðëà, ùî ïîâ’ÿçàíèé ç ¿õí³ì ïîõîäæåííÿì ³ äîìåñòèêà ö³ºþ 
[4]. Àâòîðè ï³äêðåñëþþòü, ùî äëÿ ³äåíòèô³êàö³¿ îçíàêîñïåöèô³÷íî¿ çà-
ðîäêîâî¿ ïëàçìè äëÿ âèêîðèñòàííÿ â ñåëåêö³éíèõ òà ãåíåòè÷íèõ äîñë³-
äæåííÿõ ñòâîðåíî êîðîâ³ òà ì³í³êîðîâ³ êîëåêö³¿, à òàêîæ íàáîðè äèêî-
ðîñëèõ çðàçê³â äëÿ ïðèâíåñåííÿ ñò³éêîñò³ äî äåÿêèõ øê³äíèê³â ³ õâîðîá ó 
êóëüòèâîâàí³ çðàçêè. 

Ð³çí³ òèïè ìîëåêóëÿðíèõ ìàðêåð³â âèêîðèñòîâóþòü äëÿ îö³íêè ãå-
íåòè÷íîãî ð³çíîìàí³òòÿ — â³ä óæå êëàñè÷íèõ ì³êðîñàòåë³òíèõ (simple 
sequence repeats, SSR) ìàðêåð³â äî âèñîêîòåõíîëîã³÷íèõ ìàðêåð³â îä-
íîíóêëåîòèäíîãî ïîë³ìîðô³çìó (single nucleotide polymorphism, SNP). 
Òàê, ó áàãàòüîõ äîñë³äæåííÿõ ãåíåòè÷íîãî ð³çíîìàí³òòÿ ñî¿ ïîêàçàíî éîãî 
ê³ëüê³ñíå çìåíøåííÿ ó êóëüòèâîâàíèõ ôîðì ïîð³âíÿíî ç äèêîðîñëèìè âè-
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äàìè (óçàãàëüíåíî â îãëÿä³ [5]). Çíà÷íà ê³ëüê³ñòü íàóêîâî-äîñë³äíèõ ðîá³ò 
ïðèñâÿ÷åíà âèâ÷åííþ ð³çíîìàí³òòÿ íóòó [6–8], â ò. ÷. ³ â³ò÷èçíÿíèõ íàóêîâ-
ö³â [9], ãîðîõó ïîñ³âíîãî [10], ãîëóáèíîãî [11], â³ãíè ñïàðæåâî¿ [12], âèä³â 
àðàõ³ñó Arachis [13] òà ³í. 

Ïîòî÷íîãî ðîêó îïóáë³êîâàíî 64-ñòîð³íêîâèé îãëÿä [14], â ÿêîìó 
îá’ºäíàíî äàí³ äîñë³äæåíü ô³ëîãåíåòèêè òà ãåíåòè÷íîãî ð³çíîìàí³òòÿ 
ç âèñâ³òëåííÿì ïîõîäæåííÿ, ³ñòîð³¿ äîìåñòèêàö³¿, ³ñíóþ÷î¿ çàðîäêîâî¿ 
ïëàçìè ãîëîâíèõ áîáîâèõ êóëüòóð ç 13 ðîä³â øåñòè òðèá — ÿê ïîäàëüøî-
ãî ïîòåíö³àëó äëÿ íàóêè ³ ãîñïîäàðñüêîãî âèêîðèñòàííÿ. 

Ôóíêö³îíàëüíà ãåíîì³êà â³ä³ãðàº âàæëèâó ðîëü â ³äåíòèô³êàö³¿ ãåí³â 
³ ïðîòå¿í³â òà âèçíà÷åíí³ ìåõàí³çì³â, ùî íàäàþòü ñò³éê³ñòü äî á³îòè÷íèõ ³ 
àá³îòè÷íèõ ñòðåñ³â òà ³í. Ôóíêö³îíàëüíà ãåíîì³êà âèêîðèñòîâóº ãåíîìí³ 
äàí³ äëÿ ïîøóêó ãåí³â, îïèñó ¿õí³õ ôóíêö³é òà âçàºìîä³¿ øëÿõîì øèðîêî-
ìàñøòàáíèõ àíàë³ç³â ó ð³çíèõ óìîâàõ äîâê³ëëÿ. Òðàíñêðèïòîìíèé àíàë³ç 
ó áîáîâèõ º â³äïðàâíîþ òî÷êîþ äëÿ âèçíà÷åííÿ ñòðóêòóðè, ôóíêö³¿, àê-
òèâíîñò³ ãåí³â ³ ðîçóì³ííÿ ¿õíüî¿ ðåãóëÿö³¿. Òðàíñêðèïòîì³êà â ïîºäíàíí³ ç 
ïðîòåîì³êîþ òà ìåòàáîëîì³êîþ íåîáõ³äíà äëÿ ðîçóì³ííÿ ìîëåêóëÿðíèõ 
îñíîâ ð³çíèõ êë³òèííèõ ïðîöåñ³â ó áîáîâèõ òà ãëîáàëüíèõ ìîëåêóëÿðíèõ 
çì³í, ùî â³äáóâàþòüñÿ ï³ä ÷àñ ðîçâèòêó [15; 16]. 

Ì³êðîÐÍÊ (micro-RNAs, miRNAs) ³ ìàë³ ³íòåðôåðóþ÷³ ÐÍÊ (small-
interfering RNAs, siRNAs) º äâîìà îñíîâíèìè êëàñàìè ìàëèõ ÐÍÊ, ÿê³ â³-
ä³ãðàþòü âàæëèâó ðîëü ó ðîñò³ é ðîçâèòêó ðîñëèí. Â îãëÿä³ [17] íàâåäåí³ 
ðåçóëüòàòè îñòàíí³õ äîñë³äæåíü ì³êðîÐÍÊ áîáîâèõ òà ¿õíüî¿ ðîë³ â ð³çíèõ 
ñòðåñîâèõ ñèòóàö³ÿõ. Ö³êàâå äîñë³äæåííÿ ôóíêö³îíàëüíî¿ ãåíîì³êè áî-
áîâèõ ó ðîáîò³ ç âèçíà÷åííÿ ðîë³ åíäîãåííîãî ðåòðîòðàíñïîçîíó Lotus 
Retrotransposon 1 (LORE1) â åï³ãåíåòè÷íèõ çì³íàõ ó ëÿäâåíö³â Lotus [18]. 

Íà ñüîãîäí³ ñèêâåíîâàíî ãåíîìè ïðåäñòàâíèê³â 13 âèä³â áîáîâèõ 
(http://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/browse/#), â ò. ÷. ñî¿ çâè÷àéíî¿ [19] 
òà äèêî¿ [20], ãîðîõó ãîëóáèíîãî [21], íóòó [22]. Îïóáë³êîâàí³ ðåçóëüòàòè 
ñèêâåíóâàííÿ ãåíîì³â â³äêðèëè íîâ³ ìîæëèâîñò³ ôóíêö³îíàëüíî îõà-
ðàêòåðèçóâàòè àíîòîâàí³ ãåíè [23]. Ñèñòåìíèé ï³äõ³ä (ãåíîì³êà, òðàí-
ñêðèïòîì³êà, ïðîòåîì³êà, ìåòàáîëîì³êà, á³î³íôîðìàòèêà) äî õàðàê-
òåðèñòèêè öèõ ãåí³â äîçâîëÿº âèçíà÷èòè ïðîöåñè, ùî êîíòðîëþþòü 
òàê³ ñêëàäí³ îçíàêè, ÿê âðîæàéí³ñòü, âì³ñò îë³¿, ñêëàä á³ëêà, â³äïîâ³ä³ 
íà àá³îòè÷í³ é á³îòè÷í³ ñòðåñè òîùî. Òàê, ïðîàíàë³çîâàíî ãåíè òà/àáî 
ëîêóñè ê³ëüê³ñíèõ îçíàê (quantitative trait locus, QTL): «ÿê³ñòü çåðíà» ñî-
÷åâèö³ [24], «âèñîòà ðîñëèíè» òà «ìàñà çåðíà» ñî¿ [25], ñò³éê³ñòü àðàõ³ñó 
äî îñíîâíèõ õâîðîá [26], ïîñóõîñò³éê³ñòü íóòó [27], ñò³éê³ñòü íóòó äî çáóä-
íèê³â àñêîõ³òîçó òà ôóçàð³îçíîãî â’ÿíåííÿ [28], ÷óòëèâ³ñòü äî ôîòîïåð³î-
äó ñî¿ [29] òà ³í. 

Çíà÷í³ äîñÿãíåííÿ ôóíäàìåíòàëüíèõ äîñë³äæåíü çíàéøëè óñï³ø-
íå âïðîâàäæåííÿ â ñåëåêö³þ áîáîâèõ øëÿõîì ïîºäíàííÿ òðàäèö³éíèõ 
ñåëåêö³éíèõ ï³äõîä³â ç ìàðêåðíèìè òåõíîëîã³ÿìè, çîêðåìà äîáîðîì çà 
ìàðêåðàìè (marker assisted selection, MAS). Ïðèêëàäàìè óñï³øíîãî âè-
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êîðèñòàííÿ ï³äõîäó MAS øëÿõîì ³íòðîãðåñ³¿ ãîëîâíèõ ãåí³â òà/àáî QTL º 
ðîçðîáêà ë³í³é ³ ñîðò³â êâàñîë³, ñò³éêèõ äî ³ðæ³ (ë³í³ÿ USDK-CBB-15), àí-
òðàêíîçó (ñîðò Perola, ë³í³ÿ USPT-ANT-1 ìàº Ñî-42 ãåí ñò³éêîñò³ äî âñ³õ 
â³äîìèõ ï³âí³÷íîàìåðèêàíñüêèõ ðàñ), â³ðóñó æîâòî¿ ìîçà¿êè, ïëÿìèñ-
òîñò³ ëèñòÿ, á³ëî¿ òà êîðåíåâî¿ ãíèë³, ë³í³é íóòó ç³ ñò³éê³ñòþ äî Fusarium 
oxysporum f. sp ciceris, ñîðò³â ñî¿, ñò³éêèõ äî â³ðóñó ìîçà¿êè ñî¿ (ï³ðàì³äó-
âàííÿ ãåí³â Rsv1, Rsv3, Rsv4 â ñïðèéíÿòëèâèé ñîðò Essex) òà ³í. [30]. 

Áëèçüêà ô³ëîãåíåòè÷íà ñïîð³äíåí³ñòü áîáîâèõ êóëüòóð ç ìîäåëüíèìè 
âèäàìè Medicago truncatula ³ Lotus japonicus ñïðèÿº «ì³æâèäîâîìó ïåðå-
íîñó» ìîëåêóëÿðíèõ ìàðêåð³â â³ä ìîäåëåé äî ð³çíèõ áîáîâèõ, äå ïðîãðåñ 
ó ðîçâèòêó òàêèõ ãåíîìíèõ äîñë³äæåíü ùå ïîâ³ëüíèé. Íàóêîâî-äîñë³äíà 
ðîáîòà â öüîìó íàïðÿì³ ìîæå ïðèñêîðèòè êàðòóâàííÿ ãåí³â âàæëèâèõ ö³-
ëüîâèõ îçíàê, à ù³ëüíî ç÷åïëåí³ ìàðêåðè ìîæóòü áóòè âèêîðèñòàí³ øëÿ-
õîì MAS-ï³äõîäó. Öå çðîáèòü MAS-ñåëåêö³þ áîáîâèõ êóëüòóð á³ëüø øè-
ðîêîþ, êîðèñíîþ, åôåêòèâíîþ òà åêîíîì³÷íîþ. 

Îñòàíí³ äîñÿãíåííÿ ç ãåíåòèêè òà ãåíîì³êè áîáîâèõ óçàãàëüíåíî íà 
ì³æíàðîäíèõ çàõîäàõ: VI Ì³æíàðîäí³é êîíôåðåíö³¿ ç äîñë³äæåííÿ õàð-
÷îâèõ áîáîâèõ (International Food Legume Research Conference) òà VII 
Ì³æíàðîäí³é êîíôåðåíö³¿ ç ãåíåòèêè òà ãåíîì³êè áîáîâèõ (International 
Conference Legume Genetics and Genomics), ÿê³ â³äáóëèñÿ 07–
11.07.2014 ð. â ì. Ñàñêàòóí (Êàíàäà). Ì³ñ³ÿ öèõ êîíôåðåíö³é — îá’ºäíàòè 
â÷åíèõ, ÿê³ ïðàöþþòü ó äîñë³äíèöüêèõ àñïåêòàõ á³îëîã³¿ ìîäåëüíèõ âèä³â 
áîáîâèõ ç çàëó÷åííÿì ãåíåòè÷íèõ òà ãåíîìíèõ ³íñòðóìåíò³â, ç òèìè, õòî 
ïðàöþº â ïðèêëàäíèõ àñïåêòàõ òà ñåëåêö³¿ ñ³ëüñüêîãîñïîäàðñüêèõ êóëü-
òóð. Ñïåêòð îáãîâîðåíèõ ôóíäàìåíòàëüíèõ òà ïðèêëàäíèõ äîñë³äæåíü 
áóâ äóæå øèðîêèé — ñèìá³îç òà ðîçâèòîê, åâîëþö³ÿ òà ð³çíîìàí³òòÿ, ãå-
íåòè÷í³ ðåñóðñè, ñò³éê³ñòü äî àá³îòè÷íèõ òà á³îòè÷íèõ ñòðåñ³â, ïàòîãåíåç, 
êàðòóâàííÿ, ãåíîìíà ñåëåêö³ÿ òîùî. 

Äàë³ âàðòî íàâåñòè îïèñ åëåêòðîííèõ ðåñóðñ³â, ùî îá’ºäíóþòü ðå-
çóëüòàòè ãåíåòèêî-ñåëåêö³éíèõ äîñë³äæåíü áîáîâèõ. Ïî-ïåðøå, öå 
²íôîðìàö³éíà ñèñòåìà áîáîâèõ Legume Information System (LIS) 
(http://www.comparative-legumes.org), ìåòà ÿêî¿ ïîëÿãàº ó çàáåçïå÷åí-
í³ åôåêòèâíîñò³ ïðèêëàäíèõ ³ ôóíäàìåíòàëüíèõ äîñë³äæåíü áîáîâèõ 
øëÿõîì ïîºäíàííÿ ð³çíèõ òèï³â äàíèõ ùîäî ê³ëüêîõ êóëüòóð ³ ìîäåëü-
íèõ âèä³â. Ïî-äðóãå, Áàçà äàíèõ The Cool Season Food Legume Genome 
Database (https://www.coolseasonfoodlegume.org/) — ñèñòåìà, ÿêà 
ìîæå óçàãàëüíþâàòè, ô³ëüòðóâàòè òà àíàë³çóâàòè íàÿâí³ äîñë³äæåííÿ 
äëÿ áåçïîñåðåäíüîãî çàñòîñîâóâàííÿ â ñåëåêö³éíèõ ïðîãðàìàõ. Íà-
ñòóïíå — Áàçà äàíèõ LegumeIP (http://plantgrn.noble.org/LegumeIP/
v2/) — ³íòåãðàòèâíà ïëàòôîðìà äëÿ âèâ÷åííÿ ôóíêö³é ãåí³â ³ åâîëþö³¿ 
ãåíîì³â áîáîâèõ [31]. 

Ó ìåæàõ Ñüîìî¿ ðàìêîâî¿ ïðîãðàìè íàóêîâèõ äîñë³äæåíü ªâðîñîþçó 
³ñíóº ïðîåêò ç äóæå êðàñèâîþ ìóçè÷íîþ íàçâîþ LEGATO Project «LEGumes 
for the Agriculture of TOmorrow», ÿêèé ðîçïî÷àòî â ñ³÷í³ 2014 ðîêó òà çà-
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âåðøèòüñÿ â ãðóäí³ 2017-ãî. Ïðîåêò ìàº ô³íàíñóâàííÿ ç 4999000 ºâðî. 
LEGATO îá’ºäíóº 29 ïàðòíåð³â ç 11 êðà¿í: Ôðàíö³ÿ, Âåëèêîáðèòàí³ÿ, ×åõ³ÿ, 
²ñïàí³ÿ, ²òàë³ÿ, Í³ìå÷÷èíà, Ñåðá³ÿ, Ïîðòóãàë³ÿ, Ïîëüùà, Àâñòð³ÿ ³ Øâåö³ÿ. 

Ðåêîìåíäóºìî ê³ëüêà êíèæîê îñòàíí³õ ðîê³â: «Legume genomics. 
Methods and protocols» [32], «Legumes under environmental stress: 
yield, improvement and adaptations» [33], «Soybean. Molecular aspects 
of breeding» [34], «Soybean. Genetics and novel techniques for yield 
enhancement» [35]. Íå âàðòî çàáóâàòè ³ æóðíàë «Legume genomics and 
genetics» (http://biopublisher.ca/index.php/lgg/index), â ÿêîìó ðåöåíçó-
þòüñÿ òà ïóáë³êóþòüñÿ ó â³äêðèòîìó äîñòóï³ îðèã³íàëüí³ íàóêîâ³ ñòàòò³ â 
ãàëóç³ ãåíîì³êè ³ ãåíåòèêè áîáîâèõ ðîñëèí. 

Âèñíîâêè. Îòæå, ïðîòÿãîì îñòàíí³õ ê³ëüêîõ ðîê³â, çîêðåìà çàâäÿêè 
íîâ³òí³ì òåõíîëîã³÷íèì ðîçðîáêàì â ãàëóç³ ñèêâåíóâàííÿ ÄÍÊ ³ ãåíîòèïó-
âàííÿ, äîñÿãíóòèé çíà÷íèé ïðîãðåñ ó ðîçâèòêó ãåíîì³êè ó ãîëîâíèõ áî-
áîâèõ êóëüòóð. ² ÷àñ óæå ñåëåêö³îíåðàì á³ëüø øèðîêî âèêîðèñòîâóâàòè ö³ 
ðåñóðñè äëÿ ïîë³ïøåííÿ áîáîâèõ. Ìîëîä³ ïîêîë³ííÿ â÷åíèõ ñåëåêö³îíå-
ð³â ³ á³îòåõíîëîã³â ðîñëèí óñâ³äîìëþþòü ïîòåíö³àë MAS é ³íøèõ ìàðêåð-
íèõ òåõíîëîã³é òà ðîáëÿòü ¿õ íåâ³ä’ºìíîþ ÷àñòèíîþ ñåëåêö³éíèõ ïðîãðàì. 
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MOLECULAR MARKERS IN GENETICS, BREEDING AND SEED 
PRODUCTION OF LEGUMES (REVIEW) 

The modern results of legumes genomics and development of molecu-
lar markers of agronomically important target traits genes / loci were sum-
marized. It is shown that significant achievements of basic research have the 
successful introduction to legumes breeding by combining traditional breed-
ing approaches with marker technology, in particular the marker assisted se-
lection. 
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È ÑÅÌÅÍÎÂÎÄÑÒÂÅ ÁÎÁÎÂÛÕ ÊÓËÜÒÓÐ (ÎÁÇÎÐ) 

Îáîáùåíû ñîâðåìåííûå ðåçóëüòàòû ïî ãåíîìèêå áîáîâûõ êóëüòóð 
è ðàçðàáîòêå ìîëåêóëÿðíûõ ìàðêåðîâ ãåíîâ / ëîêóñîâ àãðîíîìè÷åñêè 
âàæíûõ öåëåâûõ ïðèçíàêîâ. Ïîêàçàíî, ÷òî çíà÷èòåëüíûå äîñòèæåíèÿ 
ôóíäàìåíòàëüíûõ èññëåäîâàíèé íàøëè óñïåøíîå ïðèìåíåíèå â ñåëåê-
öèè áîáîâûõ ïóòåì ñî÷åòàíèÿ òðàäèöèîííûõ ñåëåêöèîííûõ ïîäõîäîâ ñ 
ìàðêåðíûìè òåõíîëîãèÿìè, â ÷àñòíîñòè îòáîðîì ïî ìàðêåðàì. 


