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Вступ. Збудники кишечних ієрсиніозів мають медичне значення в роз-
витку широкого кола патологічних станів. 

Мета. Розробка мікробіологічного алгоритму родинної та родової іденти-
фікації ієрсиній.

Методи. Використані виділені від хворих штами Y.enterocolitica і Y.pseudo-
tuberculosis. Ієрсинії невибагливі щодо поживних середовищ, добре ростуть
в аеробних і мікроаерофільних умовах, що створює певні труднощі в їх ізоля-
ції на використовуємих поживних середовищах (Ендо і ін.) для виділення і
ідентифікації мікроорганізмів родини Enterobacteriaceae.

Результати. Дана уточнююча мікробіологічна характеристика мікроорга-
нізмів роду Yersinia. Наведено мікробіологічний алгоритм родинної Enterobac-
teriaceae та родової Yersinia ідентифікації мікроорганізмів (визначення кола
уреазопозитивних і в одночас рухливих ентеробактерій; відношення їх до цит-
рату Сімонса при 22°С; наявності фенілаланіндезамінази, орнітиндекарбок-
силази, β−лактамази; ферментації арабінози, сахарози, рамнози, саліцину,
фаголізабільність, і аглютинації з сироватками Y.enterocolitica і Y.pseudotuberculosis).

Висновки. Складений алгоритм біохімічної ідентифікації мікроорганізмів
роду Yersinia.

Ключові слова: мікроорганізми роду Yersinia, ентеробактерії, порушення
кишкового мікробіоценозу.

ВСТУП
Кишечний ієрсиніоз і псевдотуберкульоз (далекосхідна скарлатинопо-

дібна лихоманка) – захворювання, що поширені серед людській популяції.
Інфекції перебігають з ураженням шлунково-кишкового тракту, порушенням
нормальних мікробіоценозів, особливо значних при кишковому ієрсиніозі і
лімфатичного апарату кишечника (мезентеріальних лімфовузлів, апендикса,
запалення печінки, суглобів, апендициту, скарлатиноподібною висипкою,
почервонінням шкіри обличчя, долоней і стоп з наступним пластинчастим
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відшелушенням останньої) з можливою генералізацією інфекції при псевдо-
туберкульозі. [1,2,3]

Мета роботи – розробка мікробіологічного алгоритму родинної та родової
ідентифікації ієрсиній.

МАТЕРІАЛИ ТА МЕТОДИ 
В роботі були використані виділені від хворих штами Y.enterocolitica і

Y.pseudotuberculosis, інші ієрсинії аналізували за наявними літературними
даними. Ієрсинії невибагливі щодо поживних середовищ. Рухливість прита-
манна штамам, що вирощували при 18-22°С, а при підвищенні температури
їх рухливість припиняється, яка менш залежна у Y.enterocolitica. Подібна
залежність відбивається на формі мікроорганізмів табл.1.

Таблиця 1

Морфологічні ознаки ієрсиній в залежності від 
температурних умов

При посіві реєструється поліморфізм колоній за розміром і їх проміжні ва-
ріанти (S, R, RS, SR). 

При тривалому культивуванні розмір колоній
збільшується. Вони стають напівпрозорі білувато-сі-
рого  чи бурого кольору або мутні. При подальшому
культивуванні без пересіву у частини колоній спо-
стерігається фаголізабільність.

РЕЗУЛЬТАТИ ТА ЇХ ОБГОВОРЕННЯ
При дослідженні на ентеробактерії на поживних

середовищах можлива присутність інших мікроорганізмів як родини Enter-
obacteriaceae, так і деяких інших поза даною родиною мікроорганізмів,
що обумовлює певні труднощі в ідентифікації мікроорганізмів роду Yersinia
родини Enterobacteriaceae.
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18-22°С 37°С

значно великі форми циліндра короткі, подібні кокам

рухливі нерухомі
При культивуванні на слаболужних
поживних середовищах впродовж
18—20 годин, колонії що виросли
мають розмір від 0,1 до 1 мм в діа-
метрі, випуклі напівпрозорі з рівним
краєм. Частина колонії може мати
хвилястий край і почерчену по-
верхню.

колонії псевдотуберкульозу випуклі,
бугристі, буро-золотистого кольору в
центрі, мають нерівний витончений
край (R-форма) або почерчену по-
верхню і хвилястий край (SR- и RS-
форми). Колонії збудників кишечного
ієрсиніозу зазвичай більш гладкі з
рівним або хвилястим краєм.



Таблиця 2
Перший рівень біохімічної ідентифікації

Примітка: к/к↑ – кислота/ кислота газ.
Y.pseudotuberculosis і Y.enterocolitica ферментують до кислоти без газу

глюкозу, галактозу, манозу, мальтозу, маніт, ксилозу, трегалозу. В OF-тесті
(окислення-ферментація) на середовищі Х'ю і Лейфсона окислюють і фер-
ментують глюкозу, позитивні в MR (реакція з метиловим червоним), проду-
кують каталазу і -галактозидазу. Більшисть штамів продукує сірководень.

Не продукують ацетилметилкарбінол (реакція Фогеса-Проскауера- VP),
фенілаланіндезаміназу, лізиндекарбоксилазу, оксидазу, індол тощо.

Таблиця 3
Ідентифікуючи тести збудників ієрсиніозів
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Продовження таблиці

Виходячи із наведених ознак мікроорганізмів роду Yersinia, можна скласти
наступний алгоритм, побудований за їх біохімічними ознаками.

Таблиця 4

Біохімічні ознаки роду Yersinia
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ВИСНОВКИ
Складений алгоритм біохімічної ідентифікації мікроорганізмів роду

Yersinia, який враховує уреазну активність і рухливість при 22°С; відношення
до цитрату Сімонса при 22°С; наявність фенілаланіндезамінази, орнітинде-
карбоксилази, аглютинації з специфічними сироватками.
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Таксономические разновидности микроорганизмов
рода Yersinia

Национальная медицинская академия последипломного 
образования имени П.Л.Шупика

Вступление. Возбудители кишечных иерсиниозов имеют медицинское
значение в развитии ряда патологических состояний.

Цель. Разработка микробиологического алгоритма идентификации
иерсиний внутри семейства и рода.
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Методы. Использованы выделенные от пациентов штаммы Y.enterocolitica и
Y.pseudotuberculosis. Иерсинии неприхотливы к питательным средам и
хорошо растут в аэробных и микроаэрофильных условиях, что создает труд-
ности в их изоляции на питательных средах (Эндо и др.) для выделения и
идентификации микроорганизмов семейства Enterobacteriaceae.

Результаты. Дана уточняющая микробиологическая характеристика мик-
роорганизмов рода Yersinia. Приведен алгоритм идентификации микроорга-
низмов семейства Enterobacteriaceae и рода Yersinia (определения
уреазаположительных и одновременно подвижных микроорганизмов; отно-
шения их к цитрату Симмонса при 22°С; наличия ферментов фенилаланин-
дезаминазы, орнитиндекарбоксилазы, β−лактамазы; ферментации арабинозы,
сахарозы, рамнозы, салицина, фаголизабельность и агглютинация сыворот-
ками к Y.enterocolitica и Y.pseudotuberculosis).

Выводы. Построен алгоритм биохимической идентификации микроорга-
низмов рода Yersinia. 

Ключевые слова: микроорганизмы рода Yersinia, энтеробактерии.
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Tacsonomic varieties of microorganisms 
of Yersinia genus

Shupyk National Medical Academy of Postgraduate Education
Introduction. Pathogens causing intestinal Yersiniosis are of medical signif-

icance in  development of a wide range of  pathological conditions.
Purpose. Development of microbiological algorithm for familyand genus  iden-

tification of Yersinia.
Methods. Used were Y.enterocolitica and Y.pseudotuberculosis isolated from

patients. Yersinia are unpretentious on food needs. They grow well in aerobic and
microaerofilic conditions which makes isolation and identification  of  Enterobac-
teriaceae family difficult in the used nutrient media (Endo, etc). 

Results. The specifying microbiological characteristics of microorganisms of
Yersinia genus is proposed. The microbiological algorithm for identification of mi-
croorganisms of Enterobacteriaceae family and Yersinia genus included identifi-
cation of  varieties of  ureasepositive and simultaneously mobile microorganisms;
their attitude to Simmons citrate agar at 22°С; presence of Phenylalaninedesam-
inase, Ornitinedecarboxilase, β−Lactamase enzymes; fermentation of  arabinoses,
saccharoses, rhamnoses, salicyne; phage sensitivity and agglutination to Y.ente-
rocolitica and Y.pseudotuberculosis sera.

Conclusions. The algorithm for biochemical identification of microorganisms
of Yersinia genus has been developed. 

Key words: microorganisms of Yersinia genus, Enterobacteriaceae, impaired
intestinal microbiota.
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