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Викладено результати досліджень параметрів генофонду у 

групах підсвинків АМТ з пониженими (М
-
), середньо популяційними 

(М
0
) та підвищеними (М

+
) значеннями показників живої маси у 2–х та 

6 – ти місячному віці. Між групами тварин різних альтернативних 
класів розподілу виявлено вірогідні відмінності (p<0,05-0,001) 
частот алелів і генотипів за окремими генетичними системами 
та комбінованими генотипами за комплексом локусів.  
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The results of studies of the parameters of the gene pool in groups of 

young pigs AMT with reduced ( M
-
 ) , the average in (M

0
) and elevated (M 

+ ) values of indicators living weight 2 and 6 - months of age . Between 
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groups of animals of different classes of alternative distribution showed 
significant differences (p <0,05-0,001) allele and genotype frequencies for 
individual genetic systems and combined genotypes on locus complex. 

 
Key words: pigs, blood group, allele, genotype, gene pool  

parameters, productive quality. 
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Изложены результаты исследований параметров генофонда в 

группах подсвинков АМТ с пониженными (М
-
), 

среднепопуляционными (М
0
) и повышенными (М

+
) значениями 

показателей живой массы в 2-х и 6 - ти месячном возрасте. Между 
группами животных различных альтернативных классов 
распределения выявлены достоверные различия (p<0,05-0,001) 
частот аллелей и генотипов по отдельным генетическим 
системам и комбинированным генотипам по комплексу локусов. 

Ключевые слова: свиньи, группы крови, аллель, генотип,  
параметры генофонда, продуктивные качества. 

 
Дослідження, проведені раніше на свинях української степової 

білої та асканійського типу української м’ясної та інших порід, 
дозволили виявити у стадах наявність двох різноспрямованих 
векторів відбору – за життєздатністю та рівнем розвитку 
репродуктивних якостей. Їх взаємодія призводить до накопичення 
гетерозиготних комбінацій генів, які одночасно забезпечують 
задовільні показники продуктивності та життєздатності тварин [1, 2, 3, 
4]. При цьому, поки що залишається не з’ясованим, чи співпадають ці 
вектори відбору за імуногенетичними маркерами, спрямованими на 
покращення репродуктивних якостей з векторами, які сприяють 
покращенню інших продуктивних ознак свиней та не знаходяться 
поміж собою у прямому корелятивному зв’язку.  
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Матеріал і методика досліджень. З огляду на вищенаведене, 
нами за генетичними системами маркерних генів EAB, EAD, EAE, 
EAF, EAG, EAL було вивченно параметри генофонду популяції 
свиней асканійського типу української м’ясної породи ДПДГ інституту 
«Асканія-Нова». В залежності від значення нормованого відхилення 
за живою масою у віці 2–х (n=1342) та 6 місяців (n=367) тварини були 
розподілені на три класи. До М

-
 класу (група І) увійшли підсвинки з 

пониженими значеннями, нормоване відхилення < - 0,67 σ; до 
модального класу М

0
 (група ІІ)

 
увійшли особини з 

середньопопуляційними значеннями показників живої маси від - 0,67 
σ до + 0,67 σ, які дорівнюють, відповідно 20,0 кг (lim = 18,9 – 21,1 кг) у 
два місяці та 65,0 кг (lim = 61,1 – 69,0 кг) - у шість місяців; до класу М

+
 

(група ІІІ) – зі значенням σ > + 0,67 [5]. Крім того, було сформовано 
ще одну групу (ІV), до числа якої увійшли тварини, виранжировані зі 
стада за різних причин і показники розвитку яких у 2 місяці та пізніше 
відсутні (n=154). 

Результати досліджень. Результати загальної характеристики 
досліджених груп підсвинків асканійського м’ясного типу та 
інформація стосовно особливостей їх генофонду при модальному 
доборі в залежності від живої маси у 2-х та 6 місячному віці наведено 
у таблицях 1, 2 та 3. 

 
Таблиця 1. Загальна характеристика досліджених груп 

 підсвинків асканійського типу української м’ясної породи 
 

Група 

В 2 місяці 

Група 

В 6 місяців 

голів 
параметри 
продуктив-

ності, кг 
голів 

параметри 
продуктив-

ності, кг 

І 
(М

-
) 

288 < 18,9 
І 

(М
-
) 

92 < 61,1 

ІІ 
(М

0
) 

703 18,9 – 21,1 
ІІ 

(М
0
) 

189 61,1 – 69,0 

ІІІ 
(М

+
) 

351 > 21,1 
ІІІ 

(М
+
) 

86 > 69,0 

ІV 
(виранжи-

ровані) 
154 – 

ІV 
(виранжи-

ровані) 
154 – 
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Таблиця 2. Параметрі генофондів досліджених груп свиней за 
частотою алелів 6 генетичних систем маркерних генів 

 
Сист
ема 

Алелі, 
параме

три 

Частота алелей, значення параметрів ne, k, Y по групам 

ІV 
група 

у 2 місяці у 6 місяців 

М
-
 М

0
 М

+
 М

-
 М

0
 М

+
 

1 2 3 4 5 6 7 8 9 

B a 0,948
***b 

0,951
***

 0,944 0,842 0,929
a 

0,958 0,814 

b 0,052
***b

 0,049
***

 0,056 0,158 0,071
a
 0,042 0,186 

ne 1,11 1,10 1,12 1,36 1,15 1,09 1,43 

k 1,77 1,59 1,82 2,17 1,91 1,70 1,97 

D a 0,003 0,010 0,008 0,011 0,000 0,000 0,000 

b 0,997 0,990 0,992 0,989 1,000 1,000 1,000 

ne 1,01 1,02 1,02 1,02 1,00 1,00 1,00 

k 1,16 1,29 1,25 1,30 1,00 1,00 1,00 

E aeg 0,055
***

 0,031
**
 0,007 0,004 0,011 0,000 0,012 

bdf 0,039
**
 0,049

***
 0,003 0,003 0,022 0,003 0,012 

bdg 0,568
***b

 0,589
***

 0,563 0,386 0,620
b
 0,545 0,378 

edf 0,195
b
 0,227 0,261 0,241 0,201

a
 0,230 0,355 

edg 0,143
***

 0,104
***

 0,166 0,366 0,147 0,222 0,244 

ne 2,59 2,43 2,42 2,93 2,24 2,50 3,04 

k 8,69 8,28 6,50 6,45 6,25 5,20 7,20 

F a 0,182 0,420
***

 0,144 0,125 0,234 0,172 0,145 

b 0,818 0,580
***

 0,856 0,875 0,766 0,828 0,855 

ne 1,42 1,95 1,33 1,28 1,56 1,40 1,33 

 k 2,25 2,51 2,12 2,14 2,38 1,95 2,26 

G a 0,471 0,536
***

 0,424 0,410 0,424 0,426 0,424 

b 0,529 0,464
***

 0,576 0,590 0,576 0,574 0,576 

ne 1,99 1,99 1,95 1,94 1,95 1,96 1,96 

k 2,89 2,81 2,88 2,96 2,87 2,93 2,97 

L a 0,247 0,352
**
 0,161 0,234 0,429 0,127 0,331 

b 0,753 0,648
**
 0,839 0,766 0,571 0,873 0,669 

ne 1,59 1,84 1,37 1,56 1,96 1,28 1,80 

k 2,46 2,76 2,25 2,45 2,70 1,87 2,59 

Сере
дні 

знач
ення 

ne 1,62 1,72 1,54 1,68 1,64 1,54 1,76 

k 3,20 3,21 2,80 2,92 2,85 2,44 3,00 

Y 33,00 39,60 29,50 34,80 36,05 29,90 35,46 

μ 0,26 0,19 0,29 0,24 0,15 0,13 0,10 

l 0,13 0,25 0,56 0,30 0,15 0,31 0,14 

Голів: 154 288 703 351 92 189 86 
Примітка: Тут та в таблиці 3 по відношенню до ІІІ групи у 2 місяці: 

*
p<0,05; 

**
p<0,01; 

***
p<0,001; у 6 місяців: 

a
p<0,05; 

b
p<0,01; 

c
p<0,001. 

 

Аналіз даних таблиці 2 показав, що у двохмісячному віці у кращих  
за  показниками живої маси підсвинків  (група ІІІ) у порівнянні з  
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Таблиця 3. Параметри генофондів досліджених груп свиней за 
частотою генотипів 6 генетичних систем маркерних генів 

 

Система Генотип 

Частота генотипів по групам, % 

у 2 місяці у 6 місяців 

М
-
 М

0
 М

+
 М

-
 М

0
 М

+
 

1 2 3 4 5 6 7 8 

B a/a 90,28
***

 89,62 69,23 86,96
c 

92,06 62,79 

a/b 9,72
***

 9,53 29,91 11,96
c 

7,41 37,21 

b/b 0,00
* 

0,85 0,85 1,09 0,53 0,00 

D a/b 2,08 1,56 2,28 0,00 0,00 0,00 

b/b 97,92 98,44 97,72 100,00 100,00 100,00 

E aeg/bdf 1,04
* 

0,00 0,00 0,00 0,00 0,00 

aeg/bdg 2,08 0,43 0,57 0,00 0,00 1,16 

aeg/edf 3,13
*** 

0,57 0,00 2,17
a 

0,00 0,00 

aeg/edg 0,00 0,43 0,28 0,00 0,00 1,16 

bdf/edf 1,04 0,43 0,28 0,00 0,53 0,00 

bdf/edg 0,35 0,00 0,00 0,00 0,00 0,00 

bdg/bdf 7,29
*** 

0,14 0,28 4,35 0,00 2,33 

bdg/bdg 42,01
*** 

32,43 8,55 40,22
c 

28,04 12,79 

bdf/edf 19,79 29,59 20,80 27,17 25,40 22,09 

 bdf/edg 4,51
*** 

17,64 38,46 11,96
a 

27,51 24,42 

edf/edf 5,21 5,41 5,41 3,26
b 

2,65 16,28 

edf/edg 11,11 10,81 16,24 4,35
b 

14,81 16,28 

edg/edg 2,43
*** 

2,13 9,12 6,52 1,06 3,49 

F a/a 7,29
*** 

0,71 1,42 2,17 0,00 2,33 

a/b 69,44
*** 

27,31 22,22 42,39
a 

34,39 24,42 

b/b 23,26
*** 

71,98 76,35 55,43
a 

65,61 73,26 

1 2 3 4 5 6 7 8 

G a/a 25,00 17,50 22,51 17,39 20,63 27,91 

a/b 57,29
*** 

49,79 37,04 50,00
b 

43,92 29,07 

b/b 17,71
*** 

32,72 40,46 32,61 35,45 43,02 

L a/a 10,76
*** 

1,71 3,13 11,96 0,00 5,81 

a/b 48,96
* 

28,88 40,46 61,96 25,40 54,65 

b/b 40,28
*** 

69,42 56,41 26,09 74,60 39,53 

Голів: 288 703 351 92 189 86 

 
альтернативною групою тварин (група І) спостерігається вірогідно 
більш висока концентрація, у першу чергу алелів B

b
 (0,158 проти 

0,049, при p<0,001), E
edg

 (0,366 проти 0,104, при p<0,001), F
b
 (0,875 

проти 0,580, при p<0,001), G
b
 (0,590 проти 0,464, при p<0,001), L

b
 

(0,766 проти 0,648, при p<0,001) та генотипів (табл. 3) B
a
/B

b
 (у 3,1 
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рази, при p<0,001), E
bdg

/E
edg

 (у 8,5 раз, при p<0,001), E
edg

/E
edg

 (у 3,7 
рази, при p<0,001), F

b
/F

b
 (у 3,3 рази, при p<0,001), G

b
/G

b
 (у 2,3 рази, 

при p<0,001), L
b
/L

b
 (у 1,4 рази, при p<0,001) та достовірно більш 

низька частота алелів B
a
, E

bdg
, F

a
, G

a
, L

a
 (у 1,1 – 3,4 рази, при p<0,01–

0,001)   генотипів   B
a
/B

a
  (69,23%  проти  90,28%,  при  p<0,001),  

E
bdg

/E
bdg

 (8,55% та 42,01%, при p<0,001) E
bdg

/E
bdf

 (0,28% та 7,29%, при 
p<0,001), F

a
/F

b
 (22,22% та 69,44%, p<0,001), F

a
/F

a
 (1,42% та 7,29%, 

p<0,001), G
a
/G

b
 (37,04% та 57,29%, p<0,001), L

a
/L

a
 (3,13% та 10,76%, 

p<0,001), L
a
/L

b
 (40,46% та 48,96%, p<0,05). 

Аналогічна тенденція динаміки розподілу маркерних генів у 
альтернативних за живою масою групах підсвинків у більшості 
випадків спостерігалася і у віці 6 місяців, група М

+
 характеризува-лася 

підвищеною концентрацією алелів B
b
 (p<0,05), E

edf
 (p<0,05), E

edg
, F

b
, 

L
b
 та генотипів B

a
/B

b
, E

edf
/E

edf
 (p<0,01), E

edf
/E

edg
 (p<0,01), F

b
/F

b
 (p<0,05), 

G
b
/G

b
, L

b
/L

b
, та пониженою – алелей  B

a
 (p<0,05), E

bdg
 (p<0,01), F

a
, L

a
 

та генотипів B
a
/B

a
 (p<0,001), E

bdg
/E

bdf
, E

bdg
/E

bdg
 (p<0,001), F

a
/F

b
 

(p<0,05), G
a
/G

b
 (p<0,01), L

a
/L

a
, L

a
/L

b
. При цьому, у модальних класах 

концентрувалися тварини з найбільш розповсюдженими 
комбінованими генотипами (l = 0,31 – 0,56). 

Аналіз параметрів генофондів у групі виранжированих тварин (ІV 
група) дозволив виявити ряд загальних закономірностей розподілу 
частот алелів та генотипів між підсвинками цієї групи та групами 
тварин з пониженим значенням показників живої маси у віці 2 та 6 
місяців. У першу чергу це відноситься до генетичних систем B, D, E, G 
(табл. 2). За генетичними системами F та L різниця між групами була 
більш наявна, однак індекси генетичної схожості, розраховані за 
формулою Животовського Л.А. [6], між групами виранжированих 
тварин та групами підсвинками з пониженими показниками живої 
маси у віці 2 та 6 місяців (М

-
) мали найбільш високі значення (r=0,965 

– 0,967), а між групою виранжированих тварин та групами підсвинків з 
підвищеними показниками індекси генетичної схожості виявилися 
найбільш низькими (r=0,918 – 0,931), що свідчить про більшу 
генетичну схожість групи виранжированих підсвинків з групами 
свиней, які мають занижені показники живої маси у ці періоди. 

Аналіз комплексних показників, що характеризують рівень 
генетичного поліморфізму груп досліджених тварин, не дозволив 
виявити загальних закономірностей розподілу значень ефективної 
кількості алелів (ne), середньої кількості генотипів на локус (k) та 
середньої частки гетерозигот на локус (Y). Однак звертає на себе 
увагу той факт, що у групі виранжированих тварин, у порівнянні з 
іншими групами досліджених підсвинків, концентрувалися найбільш 
рідкісні варіанти асоціації генів за 6 генетичними системами (l=0,13). 
Ця група має і підвищений показник «доля рідкісних морф» (μ=0,26), 
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значення якого у 1,7 – 2,6 рази перевищує відповідний показник у 
групах 6 місячних поросят (μ=0,10 – 0,15). Лише у групі 2-х місячних 
поросят модального класу (ІІ група) відзначено незначне зростання 
за цим показником, але це може бути обумовлено суттєвою різницею 
чисельного складу груп. 

Таким чином встановлено, що група підсвинків, виранжированих зі 
стада, характеризується найбільш рідкісними комбінованими 
генотипами за комплексами локусів, більшість з яких завдяки цьому 
можна вважати інадаптивними. Підсвинки модального класу, 
ранжирувані за показниками живої маси, навпаки, відзначаються 
концентрацією генотипів найбільш розповсюджених комплексів. 

При відборі кращих тварин асканійського типу української м’ясної 
породи за показником живої маси підвищену селективну цінність 
мають алелі B
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 у цьому плані характеризуються 

негативно. 
Висновки. Альтернативні за живою масою групи підсвинків 

асканійського м’ясного типу мають високовірогідні відмінності за 
частотами алелів і генотипів як за окремими генетичними системами, 
так і за комплексом локусів. Група особин, виранжированих зі стада, 
характеризується наявністю найбільш рідкісних комплексних 
генотипів, а віднесених до модального класу, навпаки – найбільш 
розповсюдженими генотипами. Тому пропонується селекцію за 
генетичними маркерами проводити не лише орієнтуючись на кращих 
за генотипом тварин, а звертати увагу на генетично маркірованих 
особин з небажаними генами або їх комбінаціями [7]. 
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