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Вивчено зміни у складі мікрофлори кишковика пекінських бройлерних качок за введення у 

раціон біомаси каротиносинтезувальних дріжджів Phaffia rhodozyma. Після двотижневого 
застосування у раціоні качок з 6-денного віку біомаси дріжджів P. rhodozyma (1 % від маси 
корму) виявлено позитивні зміни у складі мікрофлори кишковика 37-добової птиці: зменшен-
ня загальної кількості клітин кишкової палички та непатогенних штамів стафілококів, від-
сутність лактозонегативних ентеробактерій на фоні високої кількості біфідобактерій і 
лактобактерій. Через три тижні після завершення досліду у вмісті сліпих кишок 58-добових 
качок дослідної групи зменшилася загальна кількість клітин кишкової палички у 10 разів за 
рахунок слабоферментуючих штамів E. coli та чисельність непатогенних штамів стафіло-
коків, порівняно до показників у 37-добової птиці. Отже, застосування біомаси каротино-
синтезувальних дріжджів P. rhodozyma у раціонах сільськогосподарської птиці у критичні 
періоди росту та розвитку дозволяє попередити порушення складу мікрофлори кишковика 
та виникнення дисбактеріозу. 
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При утриманні на одній території чис-

ленних груп птиці у популяції нагромаджу-
ються та активізуються збудники інфекцій. 
Відомо, що мікрофлора довкілля впливає на 
кишковий мікробоценоз, особливо у перші 
дні життя молодняку птиці [1]. У подальшо-
му стан кишкової мікрофлори впливає на 
обмінні процеси та здоров’я птиці [2]. При 
порушенні складу мікрофлори кишковика 
виникає необхідність проводити лікувальні 
заходи. Для боротьби з патогенними мікро-
організмами використовують антибіотики, 
які пригнічують розвиток не лише хворобот-
ворних мікроорганізмів, але й нормальну мі-
крофлору кишковика, що призводить до роз-
витку дисбактеріозів [3; 4]. Світовий досвід 
застосування антибіотиків показав, що не 
слід застосовувати будь-які профілактичні 
заходи боротьби з метою знищення патоген-
ної мікрофлори. Профілактику і лікування 

хвороб, спричинених умовно-патогенними та 
патогенними мікроорганізмами, слід прово-
дити, стимулюючи природну стійкість мак-
роорганізму. Одним із перспективних на-
прямів у цьому є застосування пробіотиків 
[5–7]. 

За ефективністю дії пробіотики не по-
ступаються деяким антибіотикам і хіміотера-
певтичним засобам. Причому вони не мають 
негативного впливу на мікрофлору травного 
тракту, не забруднюють продукти тварин-
ництва і довкілля, тобто вони є екологічно 
чистими. Застосування пробіотиків безпечне 
для людей, які споживають тваринницьку 
продукцію. Пробіотики не тільки нормалі-
зують склад кишкової мікрофлори, але й під-
вищують продуктивність тварин. Попередні 
наші дослідження показали, що застосування 
дріжджів за умов дисбактеріозу у щурів по-
зитивно впливає на склад мікрофлори киш-
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ковика та метаболізм тварин [6; 7]. Аналіз 
даних літератури засвідчує, що клітини дріж-
джів мають складні механізми впливу на мі-
крофлору кишковика та стан макроорганіз-
му. Зокрема, вони запобігають колонізації 
шлунково-кишкового тракту патогенними 
мікроорганізмами, стимулюють ріст ендо-
генних лакто- та біфідобактерій, адсорбують 
мікотоксини, змінюють окисно-відновний 
потенціал приепітеліального шару кишкови-
ка, посилюють ферментну активність трав-
ного тракту, синтез лактази, мальтази та са-
харази. Фрагменти клітинної стінки дріж-
джів стимулюють слабку імунну систему 
молодих тварин і птиці. Вони модулюють 
активність клітин імунної системи, підви-
щуючи стійкість організму до інфекцій [8; 9]. 

Тому метою цієї роботи було вивчення 
можливості використання біомаси каротино-
синтезувальних дріжджів Phaffia rhodozyma 
для корекції складу мікрофлори кишковика у 
критичні періоди росту і розвитку сільсько-
господарської птиці, зокрема качок. 

Матеріали і методи. Для реалізації по-
ставленого завдання проведено дослід в умо-
вах ПП «Лісний» Пустомитівського району 
Львівської області на пекінських бройлерних 
качках кросу STAR 53 (важкий) селекції 
французької фірми Grimaud Freres Selection. 
Утримання птиці було напільним з вільним 
доступом до корму і водойми, згідно існую-
чих технологічних вимог. Вся птиця одержу-
вала повнораціонний комбікорм, збалансо-
ваний за поживними і біологічно активними 
речовинами, відповідно до напряму продук-
тивності та періоду вирощування. Було сфо-
рмовано дві групи птахів: контрольна та до-
слідна по 15 голів у кожній. Качкам дослід-
ної групи, починаючи з 6-добового віку, вно-
сили до раціону 1 % біомаси каротиносинте-
зувальних дріжджів P. rhodozyma штаму 
КНГ1 упродовж 14 днів. У молодняку та до-
рослих качок досліджували склад мікрофло-
ри кишковика у 37- та 58-добовому віці. На-
прикінці вказаних вікових періодів провели 
забій птиці у кількості 5–6 голів. Матеріалом 
для досліджень слугували вміст сліпої та 
тонкої кишок птиці. Проби вмісту кишок від-
бирали після забою та переносили у стери-
льні пробірки. У зразках вмісту кишковика 
досліджували кількісний і якісний склад мік-
рофлори методом розведень та висіванням 
мікроорганізмів на елективні середовища 

(Ендо, Сабуро, вісмут-сульфітне, Байрд-Пар-
кера, Блаурока, кров’яний агар). Ідентифіка-
цію їх проводили за морфологічними, куль-
туральними, фізіологічними та біохімічними 
властивостями (середовища Олькеницького 
та Сімонса) [10]. 

Статистичну обробку результатів здійс-
нювали за допомогою програми Microsoft 
Excel, використовуючи критерій Стьюдента. 

Результати та обговорення. За резуль-
татами досліджень щодо формування стійко-
го мікробоценозу кишковика качок встанов-
лено, що у 20-добовому віці відбуваються 
негативні зміни у складі мікрофлори кишко-
вика птиці та зниження активності гідролі-
тичних ферментів вмісту кишок [11]. Тому 
для корекції цих порушень каченятам, почи-
наючи з 6-денного віку, вносили у раціон 
біомасу каротиносинтезувальних дріжджів. 

Через 14 днів після завершення дослід-
ного періоду ми зафіксували стійкі зміни у 
складі мікрофлори кишковика птиці. Так, у 
вмісті тонких кишок качок дослідної групи 
збільшилася загальна кількість кишкової па-
лички на 0,47 lg КУО/г (р < 0,05) порівняно з 
показником у тварин контрольної групи 
(табл. 1). 

Це збільшення відбулося за рахунок 
штамів E. coli з нормальною ферментатив-
ною активністю, що змінило співвідношення 
між штамами lac+ до lac± у дослідній групі 
тварин на 98,6 : 1,4, порівняно з показником у 
контрольній 91,7 : 8,3. Лактозонегативних 
штамів кишкової палички у вмісті тонких 
кишок качок обох груп виявлено не було. У 
вмісті тонких кишок качок дослідної групи 
зменшилася загальна кількість клітин стафі-
лококів у 3,5 разів (р < 0,01), порівняно із по-
казником у контрольній групі птахів, пато-
генних штамів не було виявлено. Загальна 
кількість представників облігатної мікро-
флори біфідобактерій та лактобактерій скла-
дала 106–108 lg КУО/г у тонкому кишковику 
качок обох груп. 

У вмісті сліпих кишок качок дослідної 
групи встановлено зменшення загальної 
кількості клітин кишкової палички в 1,3 разу 
(р < 0,05) порівняно з показником контроль-
ної групи птахів (табл. 2). Однак перерозпо-
ділу штамів E. coli з різною ферментативною 
здатністю не відбулося. Якщо у контрольній 
групі качок виявлено 4 · 104 КУО/г лактозо-
негативних штамів кишкової палички, то у 
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Таблиця 1. Склад мікрофлори вмісту тонких кишок 37-добових качок (M ± m, n = 5) 

Мікроорганізми Контрольна група Дослідна група 
Загальна к-ть E. coli, КУО/г (2,00 ± 0,30) · 104 (4,73 ± 0,32) · 104 *** 

lg КУО/г 4,20 ± 0,20 4,67 ± 0,03* 
– нормальноферментуючі (lac+), % 91,67 ± 8,33 98,60 ± 0,70 
– слабоферментуючі (lac±), % 8,33 ± 8,33 1,40 ± 0,70 
– лактозонегативні (lac–), КУО/г 0 0 

Гемолізуючі штами, КУО/г (0–1) · 104 (0–1) · 104 
Ентеробактерії (lac–), КУО/г 0 (1–2) · 102 
Стафілококи, КУО/г (7,00 ± 1,00) · 104 (2,00 ± 0,60) · 104 ** 

– з них патогенні штами, % 0 0 
Біфідобактерії, КУО/г 106–108 108 

lg КУО/г 7,33 ± 0,67 8,00 ± 0,05 
Лактобактерії, КУО/г 106–108 108 

lg КУО/г 7,33 ± 0,67 8,00 ± 0,0 
Гриби Candida, КУО/г (0–1) · 102 (0–1) · 102 

lg КУО/г 2,00 ± 0,10 2,00 ± 0,10 
Цвілеві гриби, КУО/г (0–4) · 102 (2–4) · 102 

Примітка. У цій та наступних таблицях вірогідність показників між групами качок: * — p < 0,05; 
** — p < 0,01; *** — p < 0,001. 

 
Таблиця 2. Склад мікрофлори вмісту сліпих кишок 37-добових качок (M ± m, n = 5) 

Мікроорганізми Контрольна група Дослідна група 
Загальна к-ть E. coli, КУО/г (3,01 ± 0,50) · 108 (1,33 ± 0,22) · 108 * 

lg КУО/г 8,36 ± 0,23 8,11 ± 0,07 
– нормальноферментуючі (lac+), % 99,79 ± 0,05 99,86 ± 0,03 
– слабоферментуючі (lac±), % 0,21 ± 0,05 0,14 ± 0,03 
– лактозонегативні (lac–), КУО/г 4 · 104 0 

Гемолізуючі штами, КУО/г (6–11) · 104 (1–2) · 104 
Ентеробактерії (lac–), КУО/г (1–68) · 102 (7–12) · 102 
Стафілококи, КУО/г (30,00 ± 8,02) · 104 (16,67 ± 2,40) · 104 

– з них патогенні штами, % 0 0 
Біфідобактерії, КУО/г 1010 1010 

lg КУО/г 10,00 ± 0,00 10,00 ± 0,00 
Лактобактерії, КУО/г 108–1010 1010 

lg КУО/г 9,33 ± 0,67 10,00 ± 0,00 
Гриби Candida, КУО/г (8,33 ± 3,33) · 102 (4,00 ± 1,15) · 102 

lg КУО/г 2,85 ± 0,16 2,56 ± 0,14 
Цвілеві гриби, КУО/г (2–8) · 102 (1–2) · 102 
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вмісті сліпих кишок качок дослідної групи 
присутність цих штамів не була зафіксована. 

Виявлено тенденцію до зменшення кіль-
кості гемолізуючих штамів, стафілококів, 
грибів та лактозонегативних ентеробактерій 
у вмісті сліпих кишок качок дослідної групи 
по відношенню до відповідних показників у 
контрольній групі птахів. У той же час, зага-
льна кількість біфідобактерій та лактобакте-
рій становила 99 % від загальної кількості 
мікроорганізмів (1010 КУО/г). 

Щоб зафіксувати зміни, виявлені у качок 
дослідної групи, птицю продовжували утри-
мувати на стандартному комбікормі ще 
21 день і провели дослідження складу мік-
рофлори кишковика 58-добових качок. Вста-
новлено, що у вмісті тонких кишок 58-ден-
них качок зменшилася загальна кількість 
клітин кишкової палички у 2,03 рази 
(р < 0,001), порівняно з показником у 37-до-
бових качок (табл. 3). 

Усі штами E. coli мали нормальну фер-
ментативну активність, лактозонегативних та 
слабоферментуючих штамів не було. Також з 
просвіту тонких кишок 58-добових качок до-
слідної групи зникли дріжджоподібні та цві-
леві гриби, а кількість непатогенних стафі-
лококів, лактозонегативних ентеробактерій

та гемолізуючих штамів залишилася на по-
передньому рівні. У кількості біфідо- та лак-
тобактерій вірогідних змін не встановлено. 

У вмісті сліпих кишок 58-добових качок 
дослідної групи зменшилася загальна кіль-
кість клітин кишкової палички у 10 разів 
(р < 0,001) порівняно з показником 37-добо-
вих птахів (табл. 4). Це зменшення відбулося 
за рахунок слабоферментуючих штамів 
E. coli, що змінило співвідношення між шта-
мами з різною ферментативною здатністю 
lac+ до lac± з 99,9 : 0,1 у 37-добових качок до 
93 : 7 у 58-добових качок. Також встановлено 
зменшення загальної кількості непатогенних 
штамів стафілококів у 2,78 рази (р < 0,01), 
порівняно з їх кількістю у вмісті сліпих ки-
шок 37-добових качок. Як і у тонких кишках, 
у вмісті сліпих кишок 58-добових качок зме-
ншення кількості біфідобактерій і лактобак-
терій не встановлено. 

Таким чином, після двотижневого засто-
сування у раціоні качок 6-денного віку біо-
маси каротиносинтезувальних дріжджів Phaf-
fia rhodozyma (1 % від маси корму) у вмісті 
кишковика 37-добових качок дослідної гру-
пи виявлено позитивні зміни складу мікро-
флори. Так, встановлено незначне зменшен-
ня загальної кількості клітин кишкової па- 
 

Таблиця 3. Склад мікрофлори вмісту тонких кишок качок дослідної групи (M ± m, n = 5) 

Мікроорганізми 37-добові 58-добові 
Загальна к-ть E. coli, КУО/г (4,73 ± 0,32) · 104 (2,33 ± 0,33) · 104 *** 

lg КУО/г 4,67 ± 0,03 4,36 ± 0,06** 
– нормальноферментуючі (lac+), % 98,06 ± 0,70 100 
– слабоферментуючі (lac±), % 1,40 ± 0,70 0 
– лактозонегативні (lac–), КУО/г 0 0 

Гемолізуючі штами, КУО/г (0–1) · 104 (0–1)·104 
Ентеробактерії (lac–), КУО/г (1–2) · 102 (0–1)·102 
Стафілококи, КУО/г (2,00 ± 0,60) · 104 (2,00 ± 0,58) · 104 

– з них патогенні штами, % 0 0 
Біфідобактерії, КУО/г 108 108 

lg КУО/г 8,00 ± 0,0 8,00 ± 0,0 
Лактобактерії, КУО/г 108 106–108 

lg КУО/г 8,00 ± 0,0 7,33 ± 0,67 
Гриби Candida, КУО/г (0–1) · 102 0 

lg КУО/г 2,00 ± 0,10 0 
Цвілеві гриби, КУО/г (2–4) · 102 0 
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Таблиця 4. Склад мікрофлори вмісту сліпих кишок качок дослідної групи (M ± m, n = 5) 

Мікроорганізми 37-добові 58-добові 
Загальна к-ть E. coli, КУО/г (1,33 ± 0,22) · 108 (14,33 ± 0,88) · 106 *** 

lg КУО/г 8,11 ± 0,07 7,16 ± 0,02*** 
– нормальноферментуючі (lac+), % 99,86 ± 0,03 92,97 ± 0,42*** 
– слабоферментуючі (lac±), % 0,14 ± 0,03 7,03 ± 0,42*** 
– лактозонегативні (lac–), КУО/г 0 0 

Гемолізуючі штами, КУО/г (1–2) · 104 (2–5) · 104 
Ентеробактерії (lac–), КУО/г (7–12) · 102 (2–6) · 102 
Стафілококи, КУО/г (16,67 ± 2,40) · 104 (6,00 ± 1,00) · 104** 

– з них патогенні штами, % 0 0 
Біфідобактерії, КУО/г 1010 1010 

lg КУО/г 10,00 ± 0,00 10,00 ± 0,00 
Лактобактерії, КУО/г 1010 108–1010 

lg КУО/г 10,00 ± 0,00 9,33 ± 0,67 
Гриби Candida, КУО/г (4,00 ± 1,15) · 102 (4,67 ± 0,88) · 102 

lg КУО/г 2,56 ± 0,14 2,65 ± 0,09 
Цвілеві гриби, КУО/г (1–2) · 102 (0–1) · 102 

 
лички без перерозподілу співвідношення 
штамів із різною ферментативною здатністю 
та відсутність лактозонегативних штамів. За-
гальна кількість біфідобактерій та лактобак-
терій становила 99 % від загальної кількості 
мікроорганізмів (1010 КУО/г). Через три ти-
жні після завершення досліду у вмісті сліпих 
кишок 58-добових качок дослідної групи 
зменшилася загальна кількість клітин киш-
кової палички у 10 разів за рахунок слабо-
ферментуючих штамів E. coli, що змінило 
співвідношення між штамами з різною фер-
ментативною здатністю lac+ до lac± з 99,9 : 0,1 
(у 37-добових качок) до 93 : 7 (у 58-добових 
качок). Встановлено зменшення загальної 
кількості непатогенних штамів стафілококів 
на фоні високої кількості біфідобактерій і 
лактобактерій. 

Отже, застосування біомаси каротино-
синтезувальних дріжджів Phaffia rhodozyma 
у раціонах качок у критичні періоди їх росту 
та розвитку дозволяє попередити порушення 
складу мікрофлори кишковика та виникнен-
ня дисбактеріозу. 
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КОРРЕКТИРУЮЩЕЕ ВЛИЯНИЕ 
БИОМАССЫ КАРОТИНОСИНТЕЗИ-
РУЮЩИХ ДРОЖЖЕЙ PHAFFIA 
RHODOZYMA НА ФОРМИРОВАНИЕ 
МИКРОБОЦЕНОЗА КИШЕЧНИКА 
УТОК 

 
М. В. Каминская, О. М. Стефанышин, 
А. В. Гунчак 
Институт биологии животных НААН, г. Львов 

 
Изучены изменения в составе микрофло-

ры кишечника пекинских бройлерных уток 
при использовании в рационе биомассы ка-
ротинсинтезирующих дрожжей Phaffia rho-
dozyma. После двухнедельного применения в 
рационе уток с 6-суточного возраста био-
массы дрожжей P. rhodozyma (1 % от мас-
сы корма) выявлены положительные изме-
нения в составе микрофлоры кишечника 37-
суточной птицы: уменьшение общего коли-
чества клеток кишечной палочки и непато-
генных штаммов стафилококков, отсутст-
вие лактозонегативных энтеробактерий на 
фоне высокого количества бифидобактерий 
и лактобактерий. Через три недели после 
окончания эксперимента в содержимом сле-
пых кишок 58-суточных уток опытной груп-
пы уменьшилось общее количество клеток 
кишечной палочки в 10 раз за счёт слабо-
ферментирующих штаммов E. coli и числен-
ность непатогенных штаммов стафилокок-
ков, по сравнению с показателями у 37-су-
точных птиц. Таким образом, использование 
биомассы каротинсинтезирующих дрож-
жей P. rhodozyma в рационах сельскохозяй-
ственной птицы в критические периоды 
роста и развития позволяет предупредить 
нарушения состава микрофлоры кишечника 
и возникновение дисбактериоза. 

Ключевые слова: микрофлора, кишечник, 
утки. 

THE CORRECTIVE EFFECT OF 
CAROTENEPRODUCED YEAST 
PHAFFIA RHODOZYMA BIOMASS 
ON INTESTINAL MICROBIOCENOSIS 
FORMATION OF DUCKS 

 
 

M. V. Kaminska, O. M. Stefanyshyn, 
A. V. Guntchak 
Institute of Animal Biology, NAAS, Lviv 

 
The changes the of intestinal microflora 

composition of Beijing broiler ducks at intro-
duction of caroteneproduced yeast Phaffia 
rhodozyma biomass to the diet was studied. The 
positive changes of 37-days ducks intestinal 
microflora were revealed after two weeks of 
yeast P. rhodozyma biomasses application in 6-
day-old birds’ diet (1 % of the weight of feed). It 
was a decrease of the E. coli total number and 
pathogenic staphylococci strains, the absence of 
Enterobacteriaceae (lac–) strains against the 
high number of bifidobacteria and lactobacilli. 
The E. coli total number reduced by 10 times at 
the expense of E. coli (lac±)-strains compared to 
37-day birds three weeks after the experiment. 
The staphylococcus non-pathogenic strains 
number in 58-days ducks experimental group 
caecum contents reduced compared to 37-day 
birds three weeks after the experiment. Thus, the 
using of caroteneproduced yeast P. rhodozyma 
biomass in poultry diets helps to prevent viola-
tions of intestinal microflora and occurrence 
dysbiosis at critical periods of growth and de-
velopment. 

Key words: microflora, intestine, ducks. 
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