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ОРГАНІЗМ ДЛЯ ФУНДАМЕНТАЛЬНИХ 
І ПРИКЛАДНИХ ДОСЛІДЖЕНЬ 
У БІОЛОГІЇ РОСЛИН

Мета. Огляд літератури щодо використання 
кукурудзи як модельної системи для генетичних 
досліджень. Результати. Наведено історію 
кукурудзи як модельного організму, починаючи 
з класичних робіт Г. Менделя, переваги 
кукурудзи як модельної рослини, інформацію 
щодо походження, доместикації та поширення 
кукурудзи з урахуванням сучасних молекулярних 
та археологічних даних. Показано сучасний стан 
досліджень з генетики та геноміки кукурудзи. 
Висновки. Генетичні закономірності, вперше 
виявлені на кукурудзі, перенесено на інші культури, 
що сприяло підвищенню загального рівня 
генетичних досліджень і селекційних розробок 
для сільськогосподарського виробництва. 
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Час (мільйон років)

Еволюційні відносини кукурудзи щодо зернових культур і в межах роду Zea: а — часткова філоге-
нія зернових (Arabidopsis обрано як «аутсайдера»); б — філогенія роду Zea [7, 49, 52]
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Мета. Встановити видовий склад споротвірних 
бактерій асоціацій воденьутворювальних 
мікроорганізмів для оцінки можливості 
їх біотехнологічного застосування. 
Методи. Фенотиповий та філогенетичний аналіз, 
хіміко-аналітичний метод, газова хроматографія. 
Результати. У складі всіх досліджених 
асоціацій переважають Bacillus та Clostridium. 
За морфологічними, культурально-біохімічними 
та молекулярно-генетичними характеристиками 
ідентифіковано до виду 3 штами. Штам 
анаеробних бактерій ідентифікований як 
Clostridium butyricum ВУ-11, штами аеробних 
бактерій — як Bacillus licheniformis BS-3 та 
Bacillus atrophaeus BS-4. Висновки. Бацилярно-
клостридіальні асоціації є перспективними 
для рентабельного синтезу енергоносія Н2 із 
широкого спектра поновлювальної біомаси, 
зокрема харчових відходів.
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