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лутанг – неконтагіозна інфек-
ційна хвороба свійських і ди-
ких жуйних, збудником якої є 

вірус, який належить до роду Orbivirus 
родини Reoviridae. Основний шлях пе-
редачі захворювання від однієї сприй-
нятливої тварини до іншої – біологічна 
трансмісія деякими видами кровосис-
них мокреців роду Culicoides (Diptera: 
Ceratopogonidae) [5]. За своїми еколо-
гічними особливостями збудник блу-
тангу належить до арбовірусів, тобто 
здатний до реплікації в організмі двох 
філогенетично віддалених хазяїв, один 
з яких є кровосисним членистоногим 
і  здійснює трансмісію вірусу до орга-
нізму іншого – хребетної тварини, яка 
проявляє ознаки віремії. Та кий меха-
нізм передачі унікальний для групи ар-
бовірусів, що поєднує понад 500  видів 
з різних родин, кожна з яких, за єдиним 
винятком (вірус африканської чуми 
свиней, родина Asfar viridae), є РНК-
вмісними вірусами [11]. Вірус блутан-
гу  – типовий вид роду Orbivirus, усі 
представники якого мають геном у ви-
гляді 10  сегментів двоспіральної РНК, 
здатні до реплікації в організмі членис-
тоногих  – перенос ників та є патогена-
ми сільськогосподарських і диких тва-
рин та людини. Окрім блутангу, до 
хвороб орбівірусної етіології, які ма-
ють особливе ветеринарне значен-
ня, зараховують також африкан-
ську чуму коней та епізоотичну 
геморагічну хворобу оленів. В епі-
зоотології всіх трьох захворювань 
роль біологічних переносників ві-
діграють мокреці [14]. 

Упродовж останніх десятиліть ба-
гато дослідників відзначають тенден-
цію до глобалізації поширення арбові-
русних захворювань. Хвороби, які ра ні - 
 ше вважалися суто тропічними, розши - 
рюють свої нозоареали далі й далі на 
північ. Частково це обумовлено загаль-
ним потеплінням клімату й по в’я заним 
із ним розширенням ареалів перенос-
ників. Окрім того, суттєву роль у цих 
процесах відіграє діяльність людини 
(урбанізація, міграція, міжнародна тор-
гівля то що). У цілому ж механізми цього 
явища залишаються не до кінця зро- 
зумілими, а  тому непередбачуваними. 
Повною мірою це стосується й хвороб 
орбівірусної етіології. Так, за останні 
10 років безпрецедентне за своїми масш-
табами й  наслідками розширення но - 
зо ареалу блутангу набуло значного ре-
зонансу й  навіть стало класичним 
прикладом цих проце-
сів [9, 12].

Станом на 2011 р. блутанг в Україні 
не зареєстровано, але існує значний ри-
зик занесення його збудника із сусідніх 
країн та сприятливі умови для розви-
тку епізоотичного процесу (тобто не-
імунні популяції жуйних, поширеність 
потенційних переносників вірусу й від-
сутність контролю захво рю  ван ня) [2]. 
Згідно з положеннями Санітар ного ко-
дексу наземних тварин МЕБ (СКНТ) 
статус території за відсутності клініч-
них проявів хвороби має визначатися 
шляхом проведення безперервних мо-
ніторингових досліджень, які були б 
частиною єдиної системи епізоотично-
го нагляду за захворюванням [17]. 

Зважаючи на необхідність упрова-
дження програм з контролю та профі-
лактики блутангу на державному рівні, 
слід зазначити, що моніторинг і прогно-
зування поширення арбовірусних захво-
рювань є новою проблемою для спеціа-
лістів ветмедицини України, проб лемою, 
яка потребує детального опрацювання 
й розроблення загальних методичних 
підходів.
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НАУКОВО ОБҐРУНТОВАНА СИСТЕМА МОНІТОРИНГУ 
БЛУТАНГУ В УКРАЇНІ

Визначено напрями досліджень щодо створення науково обґрунтованої 
системи моніторингу блутангу в Україні. Підкрес лю єть ся необхідність 
використання да них моніторингових досліджень у з’ясу ванні основних зон 
ризику виникнення й поширення захворювання. Автор зазначив основні 
проблеми даного напряму й необхідність розроблення стандартизованих 
методів досліджень, які б відповідали вимогам МЕБ.
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Епізоотологічний моніторинг. Ор-
га нізація системи моніторингу блутан-
гу здійснюється шляхом епізоотологіч-
ного обстеження, своєчасного ви яв лен - 
ня серопозитивних тварин та ана лі зу 
епізоотичної ситуації в світі, нау ково 
обґрунтованого прогнозу ризиків ви-
никнення захворювання.

Вона включає:
–  функціонування інформаційно-ана- 

 літичної системи моніторингу, оцінки ри-
зиків і прогнозування епізоотичного 
процесу можливого виникнення захво-
рювання на території України;

–  проведення планових і оператив-
них рейдових перевірок стану дотри-
мання громадянами і посадовими осо-
бами правил утримання, вигулу і 
перевезення домашніх тварин;

–  повідомлення, за даними клініч-
ного контролю, власниками тварин та 
лікарями ветеринарної медицини дер-
жавної служби ветеринарної медици-
ни про будь-яку підозру на блутанг;

–  проведення широких інформацій-
них компаній щодо надання лікарям ве-
теринарної медицини і власникам тва-
рин можливості ідентифікувати клі нічні 
ознаки блутангу.

Лабораторна діагностика блутангу. 
Лабораторна діагностика блутангу пе-
редбачає своєчасне диференційоване 
підтвердження захворювання шляхом:

–  проведення комплексу лаборатор-
них досліджень з використанням де-
кількох методів (виділення збудника в 

культурі клітин, полімеразно-лан цю-
го вої реакції, імуноферментного ана-
лізу та ін.);

–  складання річної програми (на 
основі даної) серологічних досліджень 
популяції сприйнятливих видів в окре-
мих географічних зонах;

–  проведення лабораторних дослі-
джень всього імпортованого поголів’я, 
що знаходиться на профілактичному 
карантині, та того, що вже введене в 
експлуатацію;

–  проведення лабораторних дослі-
джень кровосисних комах і маточного 
поголів’я жуйних у прикордонних об-
ластях України.

Місце ентомологічного моніторин-
гу в системі епізоотичного нагляду 
блутангу. Система епізоотичного нагля-
ду має бути спланована з урахуванням 
усіх ланок епізоотичного процесу захво-
рювання. Оскільки блутанг – трансмі-
сивна інфекція, важливими компонента-
ми його епізоотології, які забезпечують 
визначення ступенів ризику захворю-
вання, є векторна здат ність окремих 
видів Culicoides, їх поширення, динамі-
ка чисельності, тро фічні зв’язки й три-
валість зовнішнього інкубаційного пе-
ріоду вірусу (останній розуміють як 
час, необхідний для того, щоб інфіко-
вана комаха була здатна до передачі 
вірусу сприйнятливій тварині). Тому, 
поряд із серологічним моніторингом 
імпортованого в Україну та місцево- 
го сприй нятливого поголів’я, одним із 

важливих напрямів досліджень 
у системі епізоо-

тичного нагляду хвороби є ентомоло-
гічний. 

Отже, основна мета ентомологічно-
го моніторингу блутангу – визначення 
різнорівневих зон ризику шляхом ви-
вчення видового складу, поширеності 
та динаміки чисельності потенційних 
переносників. 

Мокреці як переносники вірусу 
блутангу. Серед майже 1500 видів сві-
тової фауни Cu licoides лише невелика 
кількість відома як природні перенос-
ники вірусу блутангу, причому для 
кожної географічної області існують 
свої види «компетентних» переносни-
ків. Так, для Північної Америки таки-
ми видами є C.  sonorensis та C.  insignis 
(південь США), для Центральної й Пів-
денної Америки – C.  insig nis та C.  pu sil-
lus. В Австралії такими видами вважа-
ються C.  brevitarsis, C.  wadai, C.  actoni, 
C.  fulvus; на більшій частині Старого 
Світу основним переносником вірусу 
є  C.  imi cola, окрім того, під час нещо-
давніх епізоотій на території Західної 
Європи було виявлено нові види пере-
носників – C.  ob soletus, C.  dewulfi, C.  sco-
ticus, C.  puli caris та C.  punctatus.

Причини, за якими одні види здатні 
підтримувати реплікацію вірусу в своє-
му організмі й здійснювати його по-
дальшу трансмісію, а інші не виявляють 
цієї здатності, досить складні й не до 
кінця зрозумілі. Зараз прийнято вважа-
ти, що сприйнятливість мокреців до ін-
фекції є спадковою рисою, тобто навіть 
різні популяції одного виду можуть 
мати різний рівень сприйнятливості. 
Це означає, що оцінити векторну здат-
ність того чи іншого виду можна лише 
після ретельних лабораторних дослі-

джень багатьох популяцій з викорис-
танням різних серотипів і шта- 

мів вірусу [14, 15]. 
Науково-методичні під-

ходи до проведення енто-
мологічного моніторин- 
гу та cтан вивченості 
фауни Culi coides в  Ук-
ра їні. Тоді як збудник 
блутангу є одним з най- 
більш вивчених у мор-
фологічному й моле-
кулярно-гене тичному 
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плані вірусів тварин [18], залишається 
досить багато питань щодо його епізоо - 
тології, пов’язаних із переносниками. 
На сьогодні мокреці є однією з най-
менш вивчених груп кровосисних ко-
мах, а  методики та засоби, необхідні 
для визначення ключових особливос-
тей екології переносників, досі зали-
шаються на стадії розроблення [10]. 

Нині в кожній з європейських кра-
їн, де траплялися спалахи захворюван-
ня, а також в ен де мічних щодо блутан-
гу країнах (Австралія, США, Ізраїль) 
ведеться ентомологічний моніторинг 
переносників за допомогою світлопас-
ток типу Onder ste poort. Ця процедура 
детально опрацьована й стандарти-
зована, дозволяє отримати найбільшу 
кількість комах, придатних для по даль- 
ших морфологічних або вірусологіч-
них досліджень. Разом з тим окремі 
дослідники зазначають, що застосуван-
ня лише цього методу не відображає 
справжніх показників щодо видового 
складу й трофічних зв’язків мок реців 
і може призвести до неправильної оцін-
ки векторної здатності тих чи інших 
видів [7].

Окремою проблемою ентомологіч-
ного моніторингу блутангу є правильне 
визначення видів  – потенційних пере-
носників. Разом із відсутністю кладис-
тичного аналізу роду та підродів, існу-
вання близькоспоріднених криптичних 
видів (видів-близ нюків), самиці яких 
іноді зовсім не від різняються за свої-
ми морфологічними ознаками, значно 
ускладнює ситуацію. У зв’язку з цим 
правильне визначення видів Culicoides 
залежить від детально розробленої 
таксономічної експертизи, яка потре-
бує чимало часу й високого рівня ква-
ліфікації спеціаліста. Тому при про-
веденні ентомологічного моніторингу 
стандартним є визначення до комп-
лексу  – групи криптичних видів (на-
приклад, Obsoletus complex, Pulicaris 
complex), яке базується на характерис-
тиках малюнка крила й деяких інших 
морфологічних ознаках. Однак слід за-
значити, що подібне визначення не за-
вжди надійне, а також малоінформа-
тивне щодо векторної здатності окре - 
мих видів [10]. Останнім часом надії 

на  вирішення цієї проблеми поклада-
ються на застосування в систематиці 
засобів молекулярної діагностики. На 
сьогодні зарубіжні спеціалісти розро-
били протоколи РТ–ПЛР, які дозволя-
ють швидко й надійно визначити окре-
мі види Obsoletus, Pulicaris та Imicola 
complex, відомі як переносники блутан-
гу на території Європи [8, 16].

Загальні підходи до проведення ен-
томологічного моніторингу при транс-
місивних захворюваннях визначені в 
розділі  1.5 СКНТ. Виходячи з її поло-
жень, на початкових етапах плануван-
ня системи необхідні ретельний збір і 
аналіз наукової інформації про поши-
рення і видовий склад переносників на 
певній території. Існування цієї інфор-
мації є ключовим елементом у визна-
ченні зон ризику й місць подальших 
досліджень. Зважаючи на це, необхід-
но відзначити майже повну відсутність 
сучасних даних щодо видового складу 
й поширення мокреців роду Culicoides 
в Україні та її окремих регіонах. 

ВИСНОВКИ
1.  Зважаючи на високий ризик за-

несення вірусу блутангу в Україну, ви-
никає нагальна потреба в розробленні 
й упровадженні державної системи 
епізоотичного нагляду блутангу. 

2.  Розроблена система нагляду має 
бути інтегрованим комплексом фауніс-
тичних, вірусологічних, молеку лярно-
генетичних і картографо-статистичних 
досліджень.

3.  Успішне розроблення й реаліза-
ція цієї програми можливі лише завдя-
ки спільним зусиллям науковців (енто-
мологів, вірусологів, біологів) і пред  став - 
ників державної ветеринарної служби 
України.
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Научно обоснованная система монито-

ринга блутанга в Украине. И.Ю. Бисюк

Определены направления исследований по 

созданию научно обоснованной системы монито-

ринга блутанга в Украине. Подчеркивается необ-

ходимость использования данных мониторинго-

вых исследований в определении основных зон 

риска возникновения и распространения заболе-

вания. Автор отметил основные проблемы дан-

ного направления и необходимость разработки 

стандартизированных методов исследований, ко - 

торые бы соответствовали требованиям МЭБ.

Science based monitoring system of blue-

tongue in Ukraine. I. Bisyuk

This article outlines the main activities and the 

role of the entomological surveillance of the vectors 

within bluetongue surveillance system. The primary 

purpose of such investigations is to provide data 

for the risk zone assessment. Also the main 

challenges and requirements of this activity 

elucidated. Authors stress the needs that methods 

of surveillance should be standardized according 

to the OIE demands. 
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сучасному світовому й вітчиз-
няному свинарстві одна з най-
більш економічно важливих 

проблем – респіраторні інфекції свиней. 
Частота й тяжкість таких хвороб зале-
жать від чисельності поголів’я, імуно-
логічного статусу племінних тварин, 
санітарного благополуччя й технології 
їх утримання. Захворювання органів 
дихальної системи характеризуються 
одночасним проявом одного або декіль-
кох симптомів: лихоманка, витікання 
з  носа, чхання, кашель, задишка, при-
гнічення, зниження рухливості, мож-
лива втрата апетиту, загибель. Ці захво-
рювання можуть мати безсимптомний 

перебіг, а про наявність проблеми в ста-
ді свідчать тільки економічні показни-
ки – такі як відставання у рості поро-
сят із групи відлучення та дорощування, 
збільшення конверсії корму, зниження 
приростів, збільшення строків виро-
щування, а також раптова загибель по-
росят у групі дорощування і свиней на 
відгодівлі. 

Респіраторні захворювання мають 
складний симптомокомплекс, тому ви-
значаються як респіраторний синдром. 
Основна роль у виникненні РС нале-
жить передусім вірусам, які можуть 
безпосередньо викликати патологію 
респіраторного тракту й сприяють 

розвитку ураження легеневої тканини 
(вірус репродуктивно-респіраторного 
синдрому свиней (РРСС), вірус грипу 
свиней, респіраторний коронавірус). 
Є  й інша група вірусів, які знижують 
імунологічний захист тварин і сприя-
ють розвитку секундарної патогенної та 
умовно-патогенної бактеріальної мі-
крофлори. До них належать: цирковірус 
другого типу (ЦВС-2), вірус хвороби 
Ауєскі (ХА), вірус класичної чуми сви-
ней (КЧС), парвовірус свиней (ПВС), 
адено- та реовіруси, які знаходяться в 
організмі тварин частіше в латентній 
формі [2]. Серед мікроорганізмів, що 
можуть суттєво впливати на імуноло-
гічну систему тварин, є збудник епери-
трозоонозу, який уражує еритроцити 
й органи кровотворення.

У науковій літературі досить добре 
висвітлено етіологічні фактори РС, які 
викликаються такими бактеріальними 
збудниками, як Мycoplasma hyopneu-
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СУЧАСНА ЕТІОЛОГІЧНА СТРУКТУРА ІНФЕКЦІЙНИХ 
ХВОРОБ З РЕСПІРАТОРНИМ СИНДРОМОМ У СВИНЕЙ

Представлено аналітичні дані результатів лабораторних досліджень 
біологічних матеріалів від свиней із респіраторним синдромом (РС), які були 
проведені у 2011–2013  рр. у свиногосподарствах 10  областей України. По-
казано етіологічну структуру інфекційних респіраторних захворювань 
свиней, встановлено домінантні види патогенних бактерій і виявлено велику 
кількість умовно-патогенних видів бактерій, які раніше не виділялися 
з біологічних матеріалів свиней при РС.


