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Научно обоснованная система монито-

ринга блутанга в Украине. И.Ю. Бисюк

Определены направления исследований по 

созданию научно обоснованной системы монито-

ринга блутанга в Украине. Подчеркивается необ-

ходимость использования данных мониторинго-

вых исследований в определении основных зон 

риска возникновения и распространения заболе-

вания. Автор отметил основные проблемы дан-

ного направления и необходимость разработки 

стандартизированных методов исследований, ко - 

торые бы соответствовали требованиям МЭБ.

Science based monitoring system of blue-

tongue in Ukraine. I. Bisyuk

This article outlines the main activities and the 

role of the entomological surveillance of the vectors 

within bluetongue surveillance system. The primary 

purpose of such investigations is to provide data 

for the risk zone assessment. Also the main 

challenges and requirements of this activity 

elucidated. Authors stress the needs that methods 

of surveillance should be standardized according 

to the OIE demands. 
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сучасному світовому й вітчиз-
няному свинарстві одна з най-
більш економічно важливих 

проблем – респіраторні інфекції свиней. 
Частота й тяжкість таких хвороб зале-
жать від чисельності поголів’я, імуно-
логічного статусу племінних тварин, 
санітарного благополуччя й технології 
їх утримання. Захворювання органів 
дихальної системи характеризуються 
одночасним проявом одного або декіль-
кох симптомів: лихоманка, витікання 
з  носа, чхання, кашель, задишка, при-
гнічення, зниження рухливості, мож-
лива втрата апетиту, загибель. Ці захво-
рювання можуть мати безсимптомний 

перебіг, а про наявність проблеми в ста-
ді свідчать тільки економічні показни-
ки – такі як відставання у рості поро-
сят із групи відлучення та дорощування, 
збільшення конверсії корму, зниження 
приростів, збільшення строків виро-
щування, а також раптова загибель по-
росят у групі дорощування і свиней на 
відгодівлі. 

Респіраторні захворювання мають 
складний симптомокомплекс, тому ви-
значаються як респіраторний синдром. 
Основна роль у виникненні РС нале-
жить передусім вірусам, які можуть 
безпосередньо викликати патологію 
респіраторного тракту й сприяють 

розвитку ураження легеневої тканини 
(вірус репродуктивно-респіраторного 
синдрому свиней (РРСС), вірус грипу 
свиней, респіраторний коронавірус). 
Є  й інша група вірусів, які знижують 
імунологічний захист тварин і сприя-
ють розвитку секундарної патогенної та 
умовно-патогенної бактеріальної мі-
крофлори. До них належать: цирковірус 
другого типу (ЦВС-2), вірус хвороби 
Ауєскі (ХА), вірус класичної чуми сви-
ней (КЧС), парвовірус свиней (ПВС), 
адено- та реовіруси, які знаходяться в 
організмі тварин частіше в латентній 
формі [2]. Серед мікроорганізмів, що 
можуть суттєво впливати на імуноло-
гічну систему тварин, є збудник епери-
трозоонозу, який уражує еритроцити 
й органи кровотворення.

У науковій літературі досить добре 
висвітлено етіологічні фактори РС, які 
викликаються такими бактеріальними 
збудниками, як Мycoplasma hyopneu-
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Представлено аналітичні дані результатів лабораторних досліджень 
біологічних матеріалів від свиней із респіраторним синдромом (РС), які були 
проведені у 2011–2013  рр. у свиногосподарствах 10  областей України. По-
казано етіологічну структуру інфекційних респіраторних захворювань 
свиней, встановлено домінантні види патогенних бактерій і виявлено велику 
кількість умовно-патогенних видів бактерій, які раніше не виділялися 
з біологічних матеріалів свиней при РС.
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mo niae, Pasteurella multocida, Actіno ba-
cillus pleuropneumоnia, Haemophilus pa-
rasuis [1, 2].

Проте досі бракує даних про роль 
різних асоціацій мікроорганізмів (кон-
сорціумів), сформованих вірусами, па-
тогенними чи умовно-патогенними 
бактеріями й грибами, у розвитку ін-
фекційних хвороб з РС свиней.

Мета роботи – вивчити сучасну 
етіо логічну структуру інфекційних хво-
роб свиней з респіраторним синдромом.

МАТЕРІАЛИ І МЕТОДИ
Упродовж 2011–2013  рр. проводили 

лабораторні дослідження біологічних 
матеріалів від свиней з РС із госпо-
дарств Харківської, Сумської, До нець-
кої, Полтавської, Херсонської, Запорізь-
кої, Одеської, Вінницької, Житомир - 
ської та Волинської областей.

Клінічний і патолого-анатомічний 
матеріал досліджували вірусологічно за-
гальноприйнятими методами з вико-
ристанням перещеплюваних ліній куль-
тур клітин РК-15, Mark-145, ПТП з 
на ступною ідентифікацією вірусів у ре-
акції імунофлуоресценції (РІФ), імунопе-
роксидазним методом на куль ту раль-
ному моношарі (ІПМ), РЗГА (ПВІС), 
РПГА (ХА, КЧС, ЦВС-2, РРСС) в умо-
вах лабораторії вивчення хвороб сви-
ней ННЦ «ІЕКВМ» (зав. лабораторії 
А.І. Бузун). Для виявлення генетичного 
матеріалу таких збудників, як вірус 
РРСС, ЦВС-2, ХА, Мyco plasma hyopneu-
moniae, Мyco plasma hаemosuis, вико-
ристовували молеку лярно-ге не тичний 
метод в умовах ла-
бо ра торії молеку-
лярної епізоо то логії 
та діагностики ННЦ 
«ІЕКВМ» (зав. лабора-
торії А.П. Ге рі  ло вич). Та-
кож для виявлення збуд-
ника еперитрозоонозу Мy  -
co  plasma hаe mo suis у  крові 
й  органах (селезінка, печінка) 
тварин готували мазки-від битки для 
подальшого фар бу вання за Ро-
мановським  –  Гімзою та/або 
за Грамом.

З метою більш повного 
виділення бактеріаль-

них патогенів в асоціації, що викликала 
РС, досліджували як клінічний (носо-
глоткові змиви, кров або сиро ватка кро-
ві), так і патологічний матеріал від заги-
блих свиней. Для культивування па - 
тогенних і умовно-патогенних штамів 
бактерій, вивчення їх культуральних і 
морфологічних властивостей викорис-
товували живильні середовища: м’ясо-
пептонний бульйон з додаванням 1 % 
глюкози, 2,5 % м’ясо-пептонний агар 
з  1 % глюкози, агар Ендо, агар Ольке-
ницького, цитратний агар Симонса, се-
редовище Мюллера, середовище Плос-
кірєва, віс мут-сульфіт агар, сиро   ватко-  
дріж джо вий агар з додаванням 10 % 
сироватки крові ВРХ, агар на основі 
м’ясного гідролізату за Хоттингером. 

Для культивування, виділення й іден - 
тифікації патогенних грибів застосову-
вали агар Сабуро, анаеробів – модифіко-
ване середовище Кітта – Тароцці. Гемо - 
літичні властивості бактерій вивчали 
під час культивування на МПА з дода-
ванням 0,5 % дефібринованої крові ба-
рана за методикою Н.І. Розанова (1952).

Патогенність виявлених мікроорга-
нізмів визначали за постановкою біо-
проби на білих нелінійних мишах ма-
сою 18–20  г або інших лаборатор- 
них тваринах відповідно до загально- 
прийнятих методів. Ви- 
бір виду тварин для 
біопроби базувався 
на їх сприйнятли-
вості до дослі-
джуваного збуд-
ника.

РЕЗУЛЬТАТИ  
ТА ЇХ ОБГОВОРЕННЯ

За три роки (2011–2013  рр.) дослі-
дженнями було охоплено частину по-
голів’я свиней 10 областей України. За 
результатами аналізу видового спектра 
інфекційних асоціацій, які викликали 
в поросят груп відлучення, дорощування 
та відгодівлі загибель з ураженням орга-
нів дихальної системи або клінічний 
прояв РС, було ізольовано низку збуд-
ників – як патогенних, так і умовно-
патогенних. Узагальнені за три роки 
дані наведено в табл. 1.

Складення повного списку збудни-
ків РС свиней упродовж кожного року 
засвідчило, що за останні три роки 
кількість патогенів збільшилася за ра-
хунок умовно-патогенної мікрофлори, 
тоді як класичної патогенної мікрофло-
ри, як-от E.  coli, Salmonella spp., Cl.  рer-
fringens, не виявляли. Кількість вірус-
них збудників під час спалахів за хво- 
 рювань з респіраторним синдромом за 
3 роки не змінилася.

У табл.  2 наведено склад деяких кон-
сорціумів, які були виявлені протягом 
строку спостереження з легень заги-
блих поросят різного віку.

Аналіз видового спектра інфекцій-
них збудників, які в асоціативній формі 
викликають захворювання респіратор-
ного тракту, дозволило виявити особли-
вості структури консорціумів. Було вста-
новлено, що існують домінантні види 
бактерій, які частіше входять до складу 
асоціацій і здебільшого є найбільш пато-
генними за властивостями порівняно з 
умовно-патогенною мікрофлорою. Для 

визначення домінантних видів бактері-
альних збудників в асоціаціях було 

встановлено відсоток кожно-
го виду окремо відносно за-

гальної кількості виявле-
них у консорціумах асо- 

ціантів за роками 
(табл. 3).
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За результатами аналізу структури 
асоціацій було встановлено, що домінант-
ними бактеріальними видами збудни-
ків інфекційних захворювань з РС у 
свиней протягом останніх трьох років 
були Мycoplasma hаemosuis (збуд ник 
еперитрозоонозу), Pasteurella multo cida 
серотипів А, D (від 21,4 до 70 % відпо-

відно). Серед них також домінантними 
були умовно-патогенні бактерії з роду 
Fusobacterium, від 14,3 до 35 %. Слід зазна-
чити, що в 2011 р. до складу консорціумів 
входили такі високопатогенні види бак-
терій, як Salmo nella spp., Cl.  рerfrin-
gens, E.  сoli. У 2013 р. цих видів не виді-
лено, на зміну їм серед асоціантів 

з’явилися умовно-патогенні мікроорга-
нізми (і  від соток їх у консорціумах ве-
ликий): Naumanniella spp. – до 60 %, 
Sphaerotilus spp. – 32,1 %, Leptotrichia 
spp. – 17,9 %, Leptotrix spp. – 21,4 %. Такий 
вид збудника, як Pasteurella multocida 
серотипів А і D у 2011–2012  рр. трап-
лявся в асоціаціях у 62,5–70 % випад- 
ків, але в 2013 р. відсоток пастерел зни-
зився утричі, до 21,4 %. Мycoplasma 
hyopneumoniae у 2011 р. при респіратор-
ному синдромі свиней виявляли у 100 % 
випадків захворювання, у 2013 р. лише 
7,1 %, що свідчить про широке застосу-
вання засобів специфічної профілакти-
ки у свиногосподарствах або зменшен-
ня концентрації збудника мікоплаз  моз- 
ної пневмонії в довкіллі.

Згідно з літературними даними 
умовно-патогенні бактерії частіше є 
представниками нормальної флори тва-
рин, людини або навколишнього се-
редовища (бактерії водойм, вологе по-
вітря). Вони створюють біоценози 
(консорціуми) мікроорганізмів з біо-
плів  кою, яка виконує захисну роль [3, 4]. 
В умовах зниження або руйнування 
імунної системи тварин умовно-па то-
генні бактерії з біоплівкою, які колоні-
зують усі слизові поверхні організму 
або знаходяться в повітрі чи воді, по-
чинають накопичуватись у великій 

Таблиця 1 – Перелік мікроорганізмів, які були виділені з легень, крові хворих 
 або загиблих поросят з респіраторним синдромом

Вид збудника

2011 2012 2013

Вірус РРСС Вірус РРСС Вірус РРСС

Вірус ХА Вірус КЧС (вакц. штам) Вірус ПВІС

Вірус ПВІС Вірус ПВІС ЦВС-2

ЦВС-2 Вірус ХА Вірус КЧС (вакц. штам) 

Мycoplasma hyopneumoniae ЦВС-2 Мycoplasma hyopneumoniae

Pasteurella multocida А, D. Pasteurella multocida А, D Мycoplasma hаemosuis

Мycoplasma hаemosuis Мycoplasma hyopneumoniae Fusobacterium spp.

Staphylococcus spp. Мycoplasma hаemosuis Pasteurella multocida А, D

Salmonella spp. Cl. perfringens Actinobacilus suis

Fusobacterium spp. E. coli Bordetella bronchiseptica

Cl. perfringens Staphylococcus spp. Мycoplasma micoides

E. coli Sphaerotilus spp. Streptococcus spp.

Pseudomonas aeruginosa Fusobacterium spp. Leptotrix spp.

Дріжджі Leptotrichia spp. Neisseria spp.

Candida spp. Дріжджі Thiocapsa spp.

Candida spp. Naumanniella spp.

Sphaerotilus spp.

Pseudomonas aeruginosa

Leptotrichia spp.

Veillonella spp.

Дріжджі

Таблиця 2 – Складові консорціумів, які були виділені при РС від хворих або загиблих свиней

Роки Складові консорціумів: віруси, бактерії, гриби

2011 РРСС, Мycoplasma hyopneumoniae, Staphylococcus spp., Pasteurella multocida D, E. coli 

2011 ПВС, РРСС, Pasteurella multocida D, А, Мycoplasma hyopneumoniae, Salmonella spp., Cl. рerfringens, дріжджі 

2011 РРСС, Staphylococcus spp., Pasteurella multocida D, Pseudomonas aeruginosa 

2011 КЧС (вакц. штам), ХА, Fusobacterium spp., Pasteurella multocida D,А, Мycoplasma hyopneumoniae, дріжджі

2011
ЦВС-2, КЧС (вакц. штам), Fusobacterium spp., Мycoplasma hyopneumoniae, 

Salmonella spp., М. hаemosuis, Candida spp.

2012 КЧС (вакц. штам), ЦВС-2, Pasteurella multocida D, Мycoplasma hyopneumoniae, E. сoli, дріжджі 

2012
РРСС, ЦВС-2, Pasteurella multocida А, Staphylococcus spp., 

Fusobacterium spp., М. hаemosuis

2012 ХА, КЧС (вакц. штам), Мycoplasma hyopneumoniae, Pasteurella multocida D, Cl. рerfringens, дріжджі

2012 ПВІС, РРСС, Sphaerotilus spp., Pasteurella multocida D, Leptotrichia spp.

2012 РРСС, Fusobacterium spp., Pasteurella hаemolytica, М. hаemosuis, Candida spp. 

2013 РРСС, КЧС (вакц. штам), Pasteurella multocida D 

2013 ПВІС, Fusobacterium spp., Veillonella spp., дріжджі

2013 ЦВС-2, КЧС (вакц. штам), Мycoplasma micoides

2013 РРСС, ПВІС, Sphaerotilus spp., Thiocapsa spp., Naumanniella spp.

2013 РРСС, Pseudomonas aeruginosa, Мycoplasma hyopneumoniae., Streptococcus spp.

2013 КЧС (вакц. штам), ЦВС-2, Leptotrichia spp., дріжджі, Leptotrix spp.

2013 ЦВС-2, Neisseria spp., Naumanniella spp., Мycoplasma hyopneumoniae.

2013 ПВІС, Bordetella bronchiseptica, Pasteurella multocida, Naumanniella spp.

2013 ЦВС-2, Actinobacilus suis, Past. multocida, Staphylococcus spp., Leptotrix spp.
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кількості, викликаючи інфекційне за-
хворювання. 

Наприклад, такі мікроорганізми, 
як Leptotrix spp., Naumanniella spp., Thio-
capsa spp., мешкають у водних джере-
лах, забруднених водоймах, болотах. 
Їх  виявляли під час лабораторних до-
сліджень змивів зі стін тваринних при-
міщень за підвищеної вологості повітря, 
а також із легень загиблих тварин. На 
поверхні стін вони утворювали слизо-
вий блискучий наліт – асоціацію бак-
терії з біоплівкою. 

Упродовж трьох років дослідники 
звертали увагу на те, що в свиногос-
подарствах, розташованих поблизу від- 
критих водоймищ, перебіг захворю-
вання з РС був більш тяжкий, загибель 
поросят становила понад 20 %. Із ле-
гень загиблих тварин виділяли консор-
ціуми мікроорганізмів з більшою кіль-
кістю асоціантів.

ВИСНОВОК
Збільшення в 2013 р. в етіологічній 

структурі інфекційних захворювань 
з  респіраторним синдромом свиней 
відсотка умовно-патогенних бактерій 
пов’язане у першу чергу зі зниженням 
імунного статусу свиней за участі та-

ких вірусів, як КЧС (вакцинний штам), 
ЦВС-2, РРСС, які вражають імунні 
клітини макроорганізму, а також у 
зв’язку з підвищенням середньої тем-
ператури у весняний та літній сезони в 
навколишньому середовищі. Це спри-
яло розвитку великої кількості бакте-
рій, які беруть участь у природному 
біоценозі й наповнюють водоймища, 
внаслідок чого відбувається забруд-
нення повітря. 
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Современная этиологическая структура 

инфекционных болезней с респираторным 

синдромом у свиней. Е.В. Прохорятова, 

Е.В. Кольчик

Представлены аналитические данные ре-

зультатов лабораторных исследований биологи-

ческих материалов от свиней с респираторным 

синдромом (РС), проведенные в 2011–2013 гг. в 

свиноводческих хозяйствах 10 областей Украины. 

Показана этиологическая структура инфекцион-

ных респираторных болезней свиней, определе-

ны доминантные виды патогенных бактерий и 

выделено большое количество условно-па то ген-

ных бактерий, которые раньше не выделялись 

из биологических материалов свиней при РС.

Contemporary etiological structure of in-

fec tious diseases with respiratory syndrome 

in pigs. E.V. Prohoryatova, E.V. Kolchik

The analytical data of laboratory results of 

biological materials from pigs with respiratory 

syndrome (RS), conducted in 2011–2013 in pig 

farms 10 regions of Ukraine. Shows the etiological 

structure of infectious respiratory disease of pigs, 

defined dominant species of pathogenic bacteria 

and allocated a large number of opportunistic 

bacteria, which previously were not distinguished 

from biological materials from pigs in RS. 
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Таблиця 3 – Частота участі патогенних і умовно-патогенних мікроорганізмів у консорціумах

Вид мікроорганізму
Роки, %

2011 2012 2013

Мycoplasma hyopneumoniae 100,0 35,0 7,1

Мycoplasma hаemosuis 37,0 30,0 28,6

Fusobacterium spp. 25,0 35,0 14,3

Pasteurella multocida А, D 62,5 70,0 21,4

Actіnobacilus suis 0,5 0,3 0,5

Bordetella bronchiseptica Не виділено 0,5 2,0

Мycoplasma micoides Не виділено Не виділено 0,3

Streptococcus spp. 0,3 0,7 0,4

Leptotrix spp. Не виділено 1,5 21,4

Nеisseria spp. 0,8 1,2 1,5

Thiocapsa spp. Не виділено Не виділено 3,6

Naumanniella spp. Не виділено 7,1 60,0

 Sphaerotilus spp. Не виділено 0,5 32,1

Pseudomonas aeruginosa 0,2 Не виділено 0,2

Leptotrichia spp. Не виділено Не виділено 17,9

Veillonella spp. 0,6 1,3 1,0

Дріжджі 34,0 27,0 16,0

Staphylococcus spp. 0,1 0,2 2,0

Cl. рerfringens 37,5 0,5 0

E. coli 5,0 15,0 Не виділено

Salmonella spp. 25,0 Не виділено Не виділено

Candida spp. 3,0 2,0 3,6

е


